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 بتقنية الهجرة الكهربائية Cryptosporidiumparvumتقدير البروتينات الكلية لـ
Determination of total protein in Cryptosporidium parvum by 

Electrophoresis technique. 
 الخياط عبد بيداء حازم  جرجري,سيناء عبدالله علي ال

 الموصل , العراق  قسم علوم الحياة , كلية العلوم , جامعة الموصل ,
 ( 0211/  6/  02  تاريخ القبول: ---- 0212/  11/   9 تاريخ الاستلام:) 

 الملخص
 Sodium Dodecyl Sulphateوفصل البروتينات باستخدام تقنيةLoweryتضمن البحث الحالي تقدير كمية البروتين بالاعتماد على طريقة

Polyacrylamide Electrophoresis Technique(SDS-PAGE) لبويغيات الخبيئة   لعينات براز من اطفال مصابين بداء ا
Cryptosporidiosis  ,  بالاعتماد على المنحني القياسي للبروتين ,في  3مايكرو غرام /سم30.7وأظهرت نتائج هذا البحث تركيز البروتين عند

كيلو دالتون. 64066, 420992, 4202, 040943, 110429حين أظهرت نتائج فصل البروتينات ظهور خمس حزم وبأوزان جزيئية تقريبية  
 المقدمة:

تعد أنواع طفيلي البويغيات الخبيئة منن الاوالني الطفيلينة التابعنة ل نعبة 
والتني توجند بصنورة عامنة فني المينا  Apicomplexaالمعقدات الفمينة 

(وتحننندث الاصنننابة للعديننند منننن أصنننناف الفقرينننات بمنننا فيهنننا 1العالمينننة )
(وهنننننذ  اأننننننواع تنتقنننننل 0,3سنننننماث والتننننندييات والزواحنننننف )الطينننننور واأ

لامنننننننتسث أكياسنننننننها المقاومنننننننة ,ةذ تصننننننني  القنننننننناة المعدينننننننة المعوينننننننة 
gastrointestinaltract   مسننننننننننببة داء البويغيننننننننننات الخبيئننننننننننة

Cryptosporidiosis  والمتمتننننننل بالاصابةبالاسننننننهال المننننننائي الحنننننناد
( وقنند يصنناحب  4,4مننا المغنن  ) steatorrheicأوالإسننهال ال ننحمي 

الغتينننان وا لام بطنينننة كمنننا تسنننب  فقننندان ال نننهية وأحياننننا حمنننى خفيفنننة 
وغالبننا منناينتهي المننرئ تلقائينننا ةلا عننندذون النننق  المننناعي كمنننرئ 

( كمننا سننجلت 6الاينندز حيننث تسننب  نزلننة معويننة  ننديدة  ت ننب  الكننوليرا)
ةصنننابة القنننناة التنفسننننية للعديننند مننننن المضنننائف الفقريننننة ,تحننندث اغلنننن  

)ةنسانإلىإنسننان( منننا حننندوث  anthroponoticصننابات بنننين الب نننر الا
)حينننننننننننننننننننوان  zoonoticالاصنننننننننننننننننننابة عنننننننننننننننننننن طرينننننننننننننننننننق الحينننننننننننننننننننوان 

فنننني سننننتة  C.parvum(.سننننجلت الاصننننابة بطفيننننل 9,2,6ةلىإنسننننان()
(سننننننة 94(أينننننام و)3قنننننارات و نننننخ  فننننني اأ خاصنننننبأعمار منننننابين )

 (.يعننيا الطفيلنني لفتننرة قصننيرة فنني اأ ننخا  ذون المناعننة التامننة12)
,ةذأن المناعنننة الخلوينننة والخلطينننة لهنننا دور كبينننر فننني مقاومنننة الاصنننابة 

(.ويننزداد  نندة الخطننر عننند ةصابةاأ ننخا  ذون المناعننة القليلننة 11)
كاأطفننننننال الرضننننننا واأ ننننننخا  اللننننننذين يعننننننانون مننننننن سننننننوء التغذيننننننة 
واأ ننخا  المصننابين بالاينندز فضننس عننن اأ ننخا  اللننذين يتننناولون 

  immunosuppressive therapyناعنة بعنئ اأدوينة المتبطنة للم
,كل ذلث ينددن ةلنى الاصنابة المزمننة بنداء البويغينات الخبيئنة وبالتنالي 

(.فنني الوقننت الحاضننر عننرف 10حصننول الجفنناف وسننوء الامتصننا  )
نننننننننوع لهننننننننذا الطفيلنننننننني كننننننننأنواع سننننننننارية مننننننننن بينهننننننننا  02أكتننننننننر مننننننننن 

Crptosporidium parvum  ينننننرتبط منننننا ةصابةالإنسنننننان بنننننداء
 genotypeنمنط وراتني  04الخبيئة ويضنم هنذا الننوع بندور   البويغيات

ونمنط وراتني  Iنمنط وراتني   C. bovisوC.hominis,ةذ يعد كل منن 
B  على التوالي للنوعC. parvum (13 وقد استخدمت تقنينة)Two-

Dimensional electrophoresis (2-DE)  لفصنننل بروتيننننات
الحنزم وتين عن طريق عندد طفيلي البويغيات الخبيئة ,ةذ يتم تقدير البر 

(.ومنننننننن ناحينننننننة أخنننننننر  اسنننننننتخدمت تقنينننننننة 14الظنننننناهرة فننننننني الجينننننننل )
denaturing polyacrylamid gel(DPGE) وsingle strand 

conformation polymorphism (SSCP)   فنننني ت ننننخي
DNA  لطفيلننننيC. parvum  وتحدينننند اأنمنننناط الوراتيننننة المختلفننننة

راتينة وتحنت الوراتينة ,ويمكنن وتصنيفها ةلنى مسنتويات ت نمل اأنماطالو 
 .Cاعتماد هذ  التقنيات كطرق ت خيصية جزيئية للك ف عن طفيلني 

parvum  مقارنة بطريقةPCR  التي تسنتغرق وقنت أطنول ومكلفنة ,ةذ
يمكنننن ت نننخي  عننندد كبينننر منننن العيننننات بالاعتمننناد علنننى الاختسفنننات 

بننندون الحاجنننة ةلنننى تحلينننل التسلسنننل  genetic variationالجينينننة 
(.وأول مننننرة تطرقنننننا فنننني هننننذا البحننننث 14) DNAحننننامئ النننننوون ال

مننن عينننات بننراز C. parvumلفصننل بروتينننات أكينناس بننيئ طفيلنني 
 المصابين في محافظة نينو  /العراق.

 طريقة العمل:
تم عزلت  C. parvumجمعت عينات لبراز اطفال مصابين بطفيلي  

 ( وحفظت16بالاعتماد على طريقة ) oocystأكياس البيئ 
 phosphate bufferاأكياس في محلول دارئ الفوسفات المتعادل 

saline(PH 7.2)  خلية /مل ,حطمت 4 12×3وبعدد نهائي
 Ultrasonicاأكياس باستخدام جهاز الترددات فوق الصوتية 

Disintegrater ( ذبذبة /تانية لمدة 16222بتسليط)تانية  32
ث مرات ما توقف لمدة وباستخدام الحمام التلجي وكررت العملية تس

خمسة دقائق بعد كل مرة لغرئ الحفاظ على درجة واطئة للمحلول 
,تم فصل الرائق عن الراس  باستخدام جهاز الطرد المركزن الفوقي 

دورة /دقيقة ولمدة نصف ساعة.ومن تم  12222المبرد بسرعة 
( وأخيرا تم فصل البروتينات 16حددت كمية البروتين الكلي بطريقة)

 Sodiumتماد على تقنية الهجرة الكهربائية باستخدام بالاع

Dodecyl Sulphate-Polyacrylamide Electrophoresis 

Technique Gel(SDS-PAGE) رة حيث يعتمد الفصل بالهج
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البروتينات ونسبها ويمكن الكهربائية على نوع ال حنة في 
لإحاطة ال حنات في المجاميا المختلفة للبروتينات (SDS)ةضافة

لمراد فصلها ويعتمد الفصل بصورة رئيسة على الوزن الجزئي ا
 (في عملية الفصل.19(واستخدمت طريقة )12للبروتينات )

 النتائج والمناقشة:
 تقدير كمية البروتين

قننندر تركينننز البنننروتين الكلننني أكيننناس بنننيئ طفيلننني البويغينننات الخبيئنننة 
( 1ل )بالاعتمنناد علنننى المنحنننني القياسننني للبنننروتين كمنننا موضننن  بال نننك

 .3( مايكرو غرام /سم3206وتم تقدير تركيز البروتين وتبت عند)

 
فصل البروتينات بتقنية  (: المنحني القياسي لتحديد كمية البروتين1شكل )

 الهجرة الكهربائية
أظهرت نتائج الفصل للطفيلي خمس حزم لبروتينات الطفيلي الكلية 

أوزان الجزئية ,ةذ تم ةجراء فصل البروتينات القياسية معلومة ا
  (.1الموضحة في الجدول )

 (الاوزان الجزيئية والمسافات المقطوعة للبروتينات القياسية1الجدول)

 الوزن الجزئي )دالتون( البروتينات
 المسافة النسبية 

 )سم(

Lysozyme 14600 5.9 

Trypsin 23000 4.7 

Pepsin 36000 3.6 

البروتيننات القياسنية والمبيننة وبقياس المسافة النسبية التي قطعتها حنزم 
( بالاعتمنناد علننى اأوزان الجزيئيننة لهننذ  البروتينننات تننم 1فنني الصننورة )

( وتحديند 0تحديد المنحني لتحديد الوزن الجزئني الموضن  فني ال نكل )
اأوزان الجزيئيننننة التقريبيننننة للبروتينننننات المفصننننولة.وقد أظهننننرت النتننننائج 

, 110429ريبيننننننننة الحصننننننننول علننننننننى خمننننننننس حننننننننزم بروتينيننننننننة وبأوزانتق
 كيلودالتون . 64066, 420992, 4202, 040943

 
 (: حزم بروتينات طفيلي البويغياتالخبيئة مع البروتينات القياسية 1الصورة )

 ( توض  حزم البروتينات لعزلة الطفيلي1) 
 ( حزمة البروتين القياسي )بروتين السيسوزايم(0)
 ين + الببسين(( حزمة البروتين القياسي )بروتين التربس3)

 

وقنند اسنننتخدمت تقنيننة الترحينننل الكهربننائي لفصنننل بروتينننات العديننند منننن 
فقنند أظهننرت نتننائج  Giardia lambliaالاوالنني مننن ضننمنها طفيلنني 

-42222الترحينننننل ظهنننننور أربنننننا حننننننزم تنننننراو  وزنهنننننا الجزيئننننني مننننننن 
دالتننون اأمننر الننذن ينندل علننى وجننود سننسلات مختلفننة لهننذا  162222
ا يخن  طفيلنني الم نعرات المهبليننة فقند اسننتخدمت (,وفيمنن02الطفيلني )

(حننزم  جزيئيننة 12هننذ  التقنيننة لفصننل بروتينننات الطفيلنني والتنني بلغننت )
(.من المعروف ةن تقنينة الهجنرة 01(كيلودالتون )60-42تقريبية بين )

الكهربائيننة مننن التقنيننات المسننتخدمة لفصننل البروتينننات وقنند اسننتخدمت 
لت نننخي  البروتيننننات الخاصنننة بجننندار  (SDS)هنننذ  التقنينننة بواسنننطة 
(. اذاعتمند علنى الاختسفنات 00) C. parvumأكيناس بنيئ طفيلني 

 .Cالكبيننننننرة فنننننني كسيكننننننوبروتين )جننننننين( للتميننننننز بننننننين النننننننوعين 

parvum,C.hominis  يدكد بندور  علنى ضنرورة التقصني عنن والذن
الاختسفنات بننين اأنننواع التنني تصنني  الإنسننان والحيننوان لغننرئ وضننا 

ة للجيننننات الخاصنننة بإصابةالإنسنننان بطفينننل البويغينننات الخبيئننننة خريطننن
( .وفني دراسنة أخنر  اسنتخدم فصنل اأنمناط الجينينة المختلفنة فنني 03)

ةذ لنوحظ وجنود تمانينة C. parvum,C.hominisالتميز بنين الننوعين 
فني حنين أظهنرت الدراسنة وجنود سنتة C. hominisأنماط جينينة للننوع 
تمنت المقارنننة بنين النننوعين لاول .ةذ C. parvumأنمناط جينينة للنننوع 

( وفني 04مرة بالاعتماد على الاختسفات الجينينة بيننالانواع المتقاربنة )
هننذا البحننث تننم ولاول مننرة التطننرق الننى فصننل بروتينننات اكينناس طفيلنني 

C.parvum  منننننننننننننن عيننننننننننننننات بنننننننننننننراز المصنننننننننننننابين فننننننننننننني محافظنننننننننننننة
بطفيلني  نينو /العراق.والتي تضمنت التقصني عنن البروتيننات الخاصنة

C. parvum  اذ تنم اسنتخدام عيننة واحندة لهنذا الغنرئ ولنوحظ وجننود
اختسفات كما ذكرت في النتائج بين الاوزان الجزيئية لهذ  العيننة لنذلث 
نوصنننني باسننننتخدام عينننننات اكتننننر مننننن هننننذا الطفيلنننني لفصننننل بروتيناتنننن  
بطريقننة الهجننرة الكهربائيننة ليتسنننى لنننا التحننرن عننن السننسلات الخاصننة 

 نوع .بهذا ال
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Abstract 
The project involves the determination the amount of protein by lowery method and the separation of protein by 

(SDS-PAGE).for stool samples for child have cryptosporidiosis.The result of this project indicated that the 

protein concentration is 30.7Mg/cm3 by using the callbration curve for protein and also indicated that the 

appearance of five bands of protein have molecular weight nearly 58.990,25.943,11.409,75.66,50.8 kilo Dalton.  


