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( في 1وفتح وتحدي وطاقة  3وابو غريب  99وأباء  95اصناف من الحنطة الناعمة )أباء ادخمت ستة       
-2009ىجين فردي. زرعت الاصناف وىجنيا خلال الموسمين  15تيجين تبادلي نصفي وتم الحصول عمى 

في بمدروز ومندلي بمحافظة ديالى في كل موسم باستخدام تصميم القطاعات العشوائية  2011-2010و 2010
لكاممة بثلاثة مكررات. تم اعتماد طريقة تحميل خط الانحدار وتقدير مكونات التباين المظيري والتوريث الضيق ا

حبة وحاصل  1000لصفات ارتفاع النبات وطول السنبمة وعدد الاشطاء بالنبات وعدد الحبوب بالسنبمة ووزن 
والتراكيب الوراثية كان معنوياً  البيئاتمربعات الحبوب بالنبات. اظيرت نتائج تحميل التباين التجميعي ان متوسط 

عالياً لمصفات جميعيا, وكان التداخل بين التراكيب الوراثية والبيئة غير معنوياً لمصفات جميعيا عدا صفة وزن 
( معنوية عن الصفر لمصفات H2و  H1( والسيادي )Dحبة. ظيرت مكونات التباين الوراثي الاضافي ) 1000

, مع الاىمية الاكبر لمتباين الوراثي H1بالنسبة لممكون  2010حبة في بمدروز  1000وزن  جميعيا باستثناء
, وكان ىناك ادلة 2009حبة في بمدروز  1000الاضافي لصفتي ارتفاع النبات وطول السنبمة, وكذلك وزن 

بة في مندلي ح 1000ووزن  لمبيئاتلحاصل الحبوب بالنبات كمعدل  epistasisجيني تفوقي  تأثيرعمى وجود 
, ولنفس السبب كان توزيع 0225من  H2/4H1وكذلك اقتراب النسية  H2و  H1من خلال تقارب قيم  2009

الجينات السائدة والمتنحية في الآباء متماثلًا لياتين الصفتين وغير متماثلًا لبقية الصفات. تبين من رسوم 
Wr/Vr ار قطع المحور ان السيادة كانت جزئية لجميع الصفات لان خط الانحدWr  فوق نقطة الاصل. كان

( عالياً لصفات ارتفاع النبات وطول السنبمة وعدد الاشطاء بالنبات وعدد لمبيئاتالتوريث الضيق )كمعدل 
ومندلي  2009حبة فكان عالياً في بمدروز  1000الحبوب بالسنبمة ومتوسطاَ لحاصل الحبوب, اما لصفة وزن 

 .2010وواطئاً في بمدروز  2009ومتوسطاً في مندلي  2010
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      Seven bread wheat varieties (IPA 95, IPA 99, Abu Graib3, Fatih, Tahady and 

Taka1) were used in half diallel cross to develop 15 single hybrids. Parents and their 

hybrids were sown through 2009-2010 and 2010-2011 seasons at Baladroz and 

Mandely (Dyala Governorate), in each season using randomized complete block 

design with three replications. Graphic analysis, component of phenotypic variation 

and narrow sense heritability were estimated for characters: plant height, spike 

length, number of tillers per plant, number of grains per spike, 1000 grain weight and 

grain yield per plant. The combined analysis of variance results showed that mean 

square for environments and genotypes was highly significant for all characters, and 

the genotype x environment interaction was not significant for all characters except 

1000 grain weight. Additive (D) and dominance (H1 and H2) genetic variance 

components were significant from zero for all characters except 1000 grain weight at 

Baladroz 2010 for H1, with larger importance of additive genetic variance for plant 

height,  spike length and 1000 grain weight at Baladroz 2009, and there were 

evidence of presence of epistasis for grain yield per plant (as average of 

environments) and 1000 grain weight at Mandely 2009, through the close values of 
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H1 and H2 and also the value of H2/4H1  which close to 0.25, and for the same reason 

the distribution of dominant and recessive genes in parents was symmetric for these 

two characters and Asymmetric for others. Graphical representation Wr/Vr 

demonstrated the presence of partial dominance for all characters as the regression 

line cut Wr axis above the origin point. The narrow sense heritability (as average of 

environments) was high for plant height, spike length, number of tillers per plant, 

number of grains per spike, and moderate for grain yield per plant, while for 1000 

grain weight, it was high at Baladroz 2009 and Mandely 2010, moderate at Mandely 

2009 and low at Baladroz 2010.   
 

 : المقدمة
من اىم المحاصيل الغذائية في العالم, ويتوقف استقرار اي بمد وامنو الغذائي عمى كفاءتو في  Triticum sppالحنطة تعد       

زراعة وانتاج وتخزين ىذا المحصول الاستراتيجي, وىي احد المحاصيل القديمة تزرع عمى نطاق اوسع وتنتج بكمية اكبر مقارنة 
تعد اكثر شيوعاً  Triticum aestivum L.العديد من الانواع, حيث ان الحنطة الناعمة بالمحاصيل الاخرى, ولا يزال يزرع منيا 

(, وبعدىا Helbaek ,1966سنة قبل الميلاد ) 5800منذ لا يقل عن   حالياً, ويعرف عنيا بانيا وجدت في الشرق الاوسط
, Waterbolkد شمالًا واكثر رطوبة )انتشرت في حوض البحر الابيض المتوسط, ومن خلال اوروبا الوسطى الى مناطق ابع

درجة جنوباً مروراً بخط الاستواء وفي مناطق  40درجة شمالًا حتى خط عرض  60(. تفع زراعة الحنطة بين خط عرض 1968
       (. وتشكل الحنطة الناعمة حواليSatorre ,2000 و Slaferمتر ) 3000يتراوح ارتفاعيا من بضعة امتار حتى ارتفاع 

 2008-2007من المساحة المزروعة من الحنطة في العالم, حيث بمغت المساحة المزروعة بيا قي العالم في موسم % 95 –90
(. ونظراً لمتزايد الكبير بعدد السكان فان ىناك حاجة الى زيادة في FAO ,2008مميون طن ) 690مميون ىكتار انتجت  (224)

ينبغي زيادة الانتاج  2020ياجات المتزايدة عمى ىذا المحصول, وبحمول عام % سنوياً لتغطية الاحت225الانتاج العالمي حوالي 
(. وبيدف زيادة انتاجية الحنطة يتوجب عمى مربي Rajaram ,2005% لسد احتياجات سكان العالم )40العالمي لمحنطة بنسبة 

اءً من تحديد الاصناف الابوية التي ستدخل في النبات تطوير اصناف عالية الانتاجية, وىذا يتطمب زيادة فعالية عممية التربية ابتد
 عممية التيجين وانتخاب افضل التراكيب الوراثية في الاجيال الانعزالية. 

م بصفات حاصل تتطمب تربية الحنطة التي تيدف الى تحسين اصناف المحصول الى تفيم الآلية الوراثية التي تتحكو       
راً لان صفة حاصل الحبوب ىي بالاساس معقدة كونيا نتيجة لعدة جينات وتفاعميا وناتو من الصفات الاخرى, ونظكالحبوب وم

(Agrawal ,1998 و Rashid  ,تستخدم تقنية التيجين التبادلي بطرقيا المختمفة عمى نطاق واسع في برامج 2012وآخرون .)
ىذه التقنية تقدم  ان (1979وآخرون,  Yıldırım)التربية لادخال جينات مختمفة تساىم في زيادة الانتاجية وتحسين النوعية 

حول لاتيا الممكنة حسب طريقة التيجين التبادلي المعتمدة وتوفر معمومات من الآباء المختارة بجميع احتما تيجينات بين مجموعة
 (. Jinks ,1982 و Mather و 1982وآخرون,  Aksel)النمط التوارثي وعمل الجينات في الجيل الاول 

النبات الذي يستخدم تقنية التيجين التبادلي في برامج التربية يسعى الى تحقيق النجاح بوقت اقل, لان ىذه التقنية  ان مربي      
وقد درس العديد من الباحثين تمك المعممات تسمح بتقدير معممات وراثية مختمفة تساعد في تطبيق اسموب لمتربية اكثر فاعمية. 

 كوناتو في الحنطة باستخدام تقنية التيجين التبادلي واشاروا الى حصوليم عمى معمومات مفيدةالوراثية والتوريث لحاصل الحبوب وم
 Jatoi و 2012وآخرون, Hussein و 2010وآخرون,  Khanجينية اضافية معنوية وسيادة جزئية ) اتتأثير منيا ان ىناك 

اب مبكر لمكونات حاصل الحبوب (, وتوريث بالمعنى الضيق عالي وانتخOlgun ,2015و Kutluو  2012وآخرون, 
(Aydem ,1979 و Ciftci وYagdı ,2007  وDagustu ,2008 .) ومع ذلك افادت ىذه الدراسات ان ىناك معمومات

  متفاوتة عمى اصناف محمية مختارة, ولذلك لا تزال ىناك حاجة لمعمل مع مجتمعات مختمفة وفي مواقع مختمفة.
في تيجين تبادلي بحاصل الحبوب  المتعمقة الصفات تطور عن ةالمسؤول اتالجين عمل آلية من لتأكدا الدراسة ىذه من اليدف ان

 .مناسبة لتربية المحصول استراتيجياتوبالتالي تقديم  نصفي بين ستة أصناف من الحنطة
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 :مواد وطرق البحث
( 3و) 99( أباء 2و) 95( أباء  1: )ىي الحنطة الناعمةتضمنت المواد التجريبية المستخدمة في الدراسة ستة أصناف من       

 2008. زرعت ىذه الاصناف في الاسبوع الاول من شير تشرين الثاني عام 1( طاقة 6( تحدي و)5( فتح و)4و) 3ابو غريب 
( 1956الثانية ) Griffingفي حقل بقضاء بمدروز بمحافظة ديالى واجريت بينيا جميع التيجينات التبادلية الممكنة حسب طريقة 

زرعت الاصناف الستة واليجن التبادلية بينيا في منتصف تشرين الثاني من العامين ىجين فردي.  15الحصول عمى بذور  وتم
كم عن مركز المحافظة, والثاني في ناحية  45في قضاء بمدروز والذي يبعد وفي موقعين في كل عام, الاول  2010و  2009

الوحدة التجريبية  احتوتتماد تصميم القطاعات العشوائية الكاممة بثلاثة مكررات. كم عن مركز المحافظة, باع 95مندلي التي تبعد 
تم التسميد حسب التوصية السمادية الموصى بيا لمحنطة,  سم. 20متر والمسافة بين خط واخر  3ثلاث خطوط طول الخط 

سجمت البيانات عمى النباتات الفردية  .خلال الدراسة حسب الحاجة والري السيحي واجريت جميع عمميات خدمة التربة والمحصول
)عشرة نباتات اختيرت عشوائياً من كل وحدة تجريبية( عن الصفات: ارتفاع النبات )سم( وطول السنبمة )سم( وعدد الاشطاء 

 البيئاتاجري تحميل التباين التجميعي عبر حبة )غم( وحاصل الحبوب بالنبات )غم(.  1000بالنبات وعدد الحبوب بالسنبمة ووزن 
لبيانات الصفات جميعيا وحسب طريقة التصميم التجريبي المستخدم لاختبار فرضية العدم التي تنص عمى عدم وجود الاربعة 

اختلافات بين التراكيب الوراثية )الاصناف وىجنيا( واختبرت الفروقات بين متوسطات كل من الآباء او اليجن الفردية بطريقة دنكن 
ية بعض ولتحديد كفاية الانموذج الاضافي السيادي لتمثيل البيانات ولتقييم صلاح (.2000وخمف الله, المتعدد المدى )الراوي 

أ و ب(. ومن مجموعة البيانات تم 1954) Hayman, فقد اجري التحميل التمييدي لمبيانات حسب  ذجالفرضيات المتعمقة بالانمو 
ت الآباء ا( وتباين متوسط3( )الجدول Wrمع نسميا لكل صف )( والتباين المشترك للآباء Vrحساب تباين مكونات كل صف )

(V0L0( وكذلك المكونات الاحصائية التي تشمل متوسطات تباين الصفوف )V1L1( وتباين متوسطات تباين الصفوف )V0L1 )
عنوي او عند كل عندما يكون التداخل الوراثي البيئي غير م لمبيئاتلمصفات كمعدل ( W0L01ومتوسط التباين المشترك لمصفوف )

 مجموعة عنالمعمومات  ىذا التحميل يعطي قدراً كبيراً من أن (, إذ1)الجدول بيئة في حالة كون التداخل الوراثي البيئي معنوي 
في حساب المكونات الوراثية  الإحصائياتواستخدمت جميع ىذه  ,من تحقق الفرضيات اللازمة التأكدالسلالات النقية ونسميا بعد 

التباين  H1لمجينات و الإضافي تأثيرالوىو التباين العائد إلى  Dالمكون البيئي لمتباين المتوقع و Eجميعيا ومنيا:  في الصفات
hالسيادية لمجينات ينتج عن مجموع  اتتأثير الالعائد إلى 

التباين  H2السيادية لممواقع الخميطة و اتتأثير الالتي تمثل مجموع  2
الذي  Fو 025عندما يكون التكرار الجيني يساوي  H1 في جميع الجينات الانعزالية والذي يساويh2 السيادي الذي ينتج عن زيادة 

( التي تعبر عن معدل H1/D)1/2وتم حساب النسب الوراثية  .يعطي تقدير التكرار النسبي للاليلات السائدة إلى المتنحية في الآباء
 نزادت ع إذا أماجود سيادة, وبين الصفر والواحد عمى سيادة جزئية, درجة السيادة, وتدل قيمتيا المساوية لمصفر عمى عدم و 

ات الموجبة والسالبة في الآباء, وعندما تكون النسبة تأثير وتدل عمى نسبة الجينات بال H2/4H1الواحد تدل عمى السيادة الفائقة, و
F (4DH1)- التوزيع المتماثل لمجينات الموجبة والسالبة. والنسبة تعني 0.25مساوية 

1/2 +F/ (4DH1)
التي تدل عمى نسب  1/2

كانت قيمتيا مساوية لمواحد تدل عمى تساوي نسب الجينات السائدة والمتنحية في الآباء,  فإذاالجينات السائدة والمتنحية في الآباء, 
 ,لجينات السائدةوالأقل من الواحد تدل عمى زيادة في الجينات المتنحية, في حين الأعمى من الواحد تدل عمى زيادة في ا

hوالنسبة
2
/H2  وكذلك قدر التوريث بالمعنى  ,تشير إلى عدد مجاميع الجينات التي تسيطر عمى الصفة وليا سموك سيادي التي

وتم اعتماد  .Chaudhary (2007)وSingh ( و1982) Jinksو Mather باعتماد المعادلات التي شرحيا الضيق لكل صفة
% 50% متوسط وأكثر من 50-%20% منخفض ومن 20أقل من )( 1999)حسب العذاري حدود التوريـث بالمعنى الضيق 

 (.عالي
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 المقاييس الاحصائية المستخدمة في تقدير المكونات الوراثية لصفات حاصل الحبوب وبعض مكوناته في الحنطة (:1جدول )
المقاييس 
 الاحصائية

 الاربعة( للبيئات)كمعدل  الصفات

ارتفاع النبات 
 )سم(

 السنبلة )سم( طول
عدد الاشطاء 

 بالنبات
عدد الحبوب 

 بالسنبلة
حاصل الحبوب 

 بالنبات )غم(

 4.0448 4.0.88 202.4 0.84.. 780.78 متوسط الآباء

V0L0 240828 40..4 .04.. 4.07.4 20844 

V1L1 4.0874 .0824 .0.48 44048. 40472 

V0L1 4.0228 .084. .0... .404.8 .0..8 

W0L01 4.0.72 .2112 .0.84 .80.88 408.. 

(ML1 – ML0)2 .088. .0..8 .0..4 .0... 40474 

 
 عند كل بيئة حبة )غم( 2000صفة وزن 

 1020مندلي  1020بلدروز  1002مندلي  1002بلدروز 

 8..440 39.282 39.203 .48027 متوسط الآباء

V0L0 240828 7.809 5.926 ..0242 

V1L1 4.0874 6.608 6.439 4.0844 

V0L1 4.0228 2.121 1.454 .407.4 

W0L01 4.0.72 3.914 2.681 .2044. 

(ML1 – ML0)2 .088. 4.602 7.965 .04.4 

 
( ووصل Vrقطع خط الانحدار المحور السيني )محور  فإذاتم رسم خط الانحدار الذي يعطي فكرة عن متوسط السيادة, و     

( اظير وجود سيادة جزئية, في حين Wrقطع المحور الصادي )محور  إذا. أما تحت نقطة الأصل دل عمى وجود السيادة الفائقة
السيادة التامة ىي التي تتحكم بالصفة, كما يتحدد عمى أساس انتشار الآباء حول خط الانحدار  أنيؤكد مروره من نقطة الأصل 

ار القريبة من نقطة الأصل, في حين تنتشر الآباء الآباء السائدة من تمك المتنحية, إذ تنتشر الآباء السائدة في نياية خط الانحد
 Statistical( SASالجاىزة )نفذت كافة التحاليل الإحصائية والوراثية بالاستعانة بالبرامج . المتنحية قريباً من النياية الأخرى لمخط

Analysis System V. 9.0.  وMinitab وMicrosoft Office excel 2007. 
 

 : اقشةالنتائج والمن
باء الستة وىجنيا التبادلية الاربعة لمتراكيب الوراثية )الآ البيئاتي عبر ع( نتائج تحميل التباين التجمي2تظير في الجدول )      
والتراكيب الوراثية كان معنوياً عالياً لمصفات جميعيا. وتدل معنوية ذلك  البيئاتية(, ويلاحظ ان متوسط مربعات كل من النصف

عمى وجود اختلافات بين متوسطاتيا لمصفات جميعيا, اما ذلك المتعمق بالتراكيب الوراثية فان معنويتو تدعم  البيئاتالمتعمق ب
استخدام الانموذج الاضافي السيادي البسيط, وتدل عمى ان الآباء الستة المعتمدة في الدراسة الحالية تختمف عن بعضيا وراثياً 

ختلافات قد انتقمت الى النسل الناتج عنيا, وبالتالي فان في ذلك تأكيد عمى ضرورة اجراء لمصفات جميعيا, وكذلك تدل عمى ان الا
 % فقط1كان معنوياً وعند مستوى احتمال  البيئاتويلاحظ ان التداخل بين التراكيب الوراثية و التحميل الوراثي لمصفات جميعيا. 

بيانات ىذه الصفة عند كل بيئة عمى حدة, وتوضح نتائجيا الواردة حبة, وعميو فقد تم اعادة التحميل الاحصائي ل 1000لصفة وزن 
 الاربعة. البيئات( ان متوسط مربعات التراكيب الوراثية كان معنوياً عالياً لمصفات جميعيا عند 2في الجدول )
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 بعة أصناف.نتائج تحميل التباين لحاصل حبوب الحنطة وبعض مكوناته في مجموعة تهجين تبادلي نصفي بين س (:2) جدول

 مصادر الاختلاف
درجات 
 الحرية

 الاربعة( لمبيئات)كمعدل  الصفات

ارتفاع 
 النبات )سم(

طول 
السنبمة 

 )سم(

عدد 
الاشطاء 
 بالنبات

عدد الحبوب 
 بالسنبمة

 0111وزن 
 حبة )غم(

حاصل 
الحبوب 

 بالنبات )غم(
 **4..4.0 **2840.37 **78.0.2 **0482. **.480.7 **8.2048 3 البيئات

 40788. 13.376 480744 .0.4. ...0. 480.77 8 (البيئاتالقطاعات )

 **480474 **103.819 **47.084 **40.82 **70444. **.42.08 10 التراكيب الوراثية

 0244. **17.153 08.4. ...0. 0.47. 40884 60 البيئات xالتراكيب 

 0484. 3.936 .4077 4..0. .044. .0.4. 260 الخطأ التجريبي

 مصادر الاختلاف
درجات 
 الحرية

 حبة )غم( 0111صفة وزن 
 9101مندلي  9101بمدروز  9112مندلي  9112بمدروز 

 808.7 20.577 ...40 4.0422 1 القطاعات

 **720888 ** 23.053 **420422 **4408.2 10 التلااكيب الوراثية

 4..0. 7.198 0.74. .8024 40 الخطأ التجريبي

 %.1د مستوى احتمال )**( معنوي عن
( لاصناف الحنطة الابوية المعتمدة في Wr( والتباينات المشتركة )Vr( المتوسطات والتباينات )3تظير في الجدول )      

لصفات ارتفاع النبات وطول السنبمة وعدد الاشطاء بالنبات وعدد الحبوب بالسنبمة وحاصل الحبوب بالنبات  لمبيئاتالدراسة كمعدل 
من متوسطات الاصناف ونتائج اختبار دنكن المتعدد المدى ان ىناك اختلافات  يلاحظحبة. و  1000يئة لصفة وزن وعند كل ب

جاء متفوقاً باعمى ارتفاع  1يتضح ان الصنف طاقة لمبيئاتوكمعدل  يشير الى اختلافيا الوراثي.معنوية بينيا لمصفات جميعيا مما 
غم عمى التوالي  242508حبة و 582586سم و 942638بمتوسطات بمغت  لنباتنبمة وحاصل حبوب بالمنبات وعدد حبوب بالس

سم  112509و  112463حيث بمغ متوسطييما  99بفارق معنوي عن جميع الاصناف الاخرى, ومشتركا بالتفوق مع الصنف اباء 
ويلاحظ ن الاصناف الاخرى. بقارق معنوي ع 42884عمى التوالي, بينما اعطى الصنف فتح اعمى عدد من الاشطاء بالنبات بمغ 

كان متفوقاً في بمدروز  95حبة والتي تظير متوسطاتيا للاصناف عند كل بيئة عمى حدة, ان الصنف اباء  1000لصفة وزن 
 2009في مندلي  99وعن اباء  2009في بمدروز  1وطاقة 99وبفارق غير معنوي عن اباء  2010وبمدروز  2009ومندلي 
وبفارق معنوي  2009غم في مندلي  592737باعمى حاصل حبوب بالنبات بمغ  1وق الصنف طاقة, في حين تف2010وبمدروز 

 عن جميع الاصناف الاخرى.
الستة انتقمت الى انساليا من اليجن الفردية الناتجة عنيا والموضحة نتائجيا  وان الاختلافات الكبيرة بين الاصناف الابوي       

واقل قيمة لمصفات  ويبدو ان ىناك مدى واسع بين اعمى بينيا بطريقة دنكن المتعدد المدى. ( مع نتائج المقارنة4في الجدول )
( لصفتي ارتفاع النبات 1طاقة x 3الاربعة ان اعمى المتوسطات كانت في اليجين )ابو غريب  لمبيئاتجميعيا, ويلاحظ كمعدل 

شطئ(  42925فتح( لعدد الاشطاء بالنبات ) x 95اء سم عمى التوالي واليجين )اب 122254سم و 972924وطول السنبمة بمغت 
غم  272372حبة و 622789( لصفتي عدد الحبوب بالسنبمة وحاصــــــــــــــــــل الحبوب بالنبات والتي بمغت 1طاقة x 99واليجين )اباء 

 x 99لاحظ ان اليجين )اباء حبة والتي قدرت فييا متوسطات اليجن عند كل بيئة عمى حده, ي 1000عمى التوالي. اما صفة وزن 
 472067و 452699و 452097حبة بمتوسطات بمغت  1000قد جاء متفوقاً عمى جميع اليجن الاخرى باعمى وزن  (1طاقة

عمى التوالي. ونتيجة للاختلافات الواسعة بين الآباء مع بعضيا وبين ىجنيا  2010و 2009غم في بمدروز ومندلي  642316و
ات تأثير التحميل الوراثي وتقدير المعالم الوراثية التي تفيد في معرفة السموك الوراثي لمصفات المختمفة وطبيعة الالفردية فقد تم اجراء 

 .الجينية التي تسيطر عمييا
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 ( لاصناف الحنطة ولمصفات قيد الدراسة.Wr( والتباينات المشتركة )Vrالمتوسطات والتباينات ) (:3جدول )

الآباء والمقاييس 
 ةالاحصائي

 الاربعة( للبيئاتالصفات )كمعدل 

ارتفاع النبات 
 )سم(

طول السنبلة 
 )سم(

عدد الاشطاء 
 بالنبات

عدد الحبوب 
 بالسنبلة

حاصل 
الحبوب 

 بالنبات )غم(

 25اباء  -2

 ب .4.048 ج 270482 و 40.42 ب 0844.. ب 8.0.48 المتوسط

Vr 480.48 .0.48 .0488 4.0844 404.. 

Wr 2.04.7 .02.. .2195 ..04.4 40844 

 22اياء  -1

 ب .44022 ب 4404.8 هـ 8..20 أ 04.8.. ب .77082 المتوسط

Vr 4.047. .0.84 .0... .80..8 20... 

Wr 470484 .02.. .0.84 .80..4 4084. 

ابو  -3

 3غريب

 ب 4.0.78 ج ...270 ب 208.4 ج 4..0.. ب 780487 المتوسط

Vr 440.7. .0..4 .0..4 4.028. 42244 

Wr 4408.. .087. .0... ..044. .0842 

 فتح -4

 ج .8047. ب .44042 أ 20772 د .80.2 د ..8408 المتوسط

Vr .40.24 2882 .0.84 2.084. 40..4 

Wr .40242 .0.48 -.0..2 420.4. 40.44 

 تحدي -5

 د 70.42. د 240.42 ج  4.618 هـ .8078 ج 740727 المتوسط

Vr 4.04.4 .0... .2.28 .80447 404.. 

Wr 4404.8 .0.28 .0.84 .402.. 40..4 

 2طاقة -6

 أ 4204.7 أ .47047 د 20228 أ 02.4.. أ 820.47 المتوسط

Vr 4.048. .08.. .0.82 4.0.7. 40444 

Wr 4704.4 .08.8 .0..4 .40224 40... 

 .4.044 4.0.88 202.4 0.84.. 87.090 معدل الآباء

 
 عند كل بيئة )غم(حبة  2000صفة وزن 

 1020مندلي  1020بلدروز  1002مندلي  1002بلدروز 

 25اباء  -2

 د 4.0.24 أ 4..240 أ 2404.8 أ 2.08.2 المتوسط

Vr 480.48 40484 402.2 .802.. 

Wr 2.04.7 .07.4 .0444 .20.24 

 22اياء  -1

 ب 440.28 أب .2.044 أب .2.048 أب 4804.8 المتوسط

Vr 4.047. 42874 .0... .40747 

Wr 470484 -.0.84 .0424 .407.8 

ابو  -3

 3غريب

 د .4.072 ج 440474 د 4208.4 د 440.48 المتوسط

Vr 440.7. 80.8. 8084. .80..4 

Wr 4408.. 802.8 .0448 .20884 

 فتح -4

 ج 440748 ب 480244 ب 4807.7 ب ج 480422 المتوسط

Vr .40.24 20474 20284 480484 

Wr .40244 2024. 40.24 4.08.. 

 تحدي -5

 هـ .270.2 ب 470.88 ج 8..480 ج 4.0.82 المتوسط

Vr 4.04.4 ..0842 70228 .40844 

Wr 4404.8 70.2. 40748 ..044. 

 2طاقة -6

 أ 480848 ب 480888 ب 480848 أب ج .470.4 المتوسط

Vr 4.048. 40482 .0244 .802.. 

Wr 4704.4 .0848 -.0.82 ..0..4 

 8..440 480474 4804.4 .48027 معدل الآباء

 قيم المتوسطات المتبوعة بالحرف نفسه لكل صفة لا تختمف عن بعضها معنوياً  -



 ( 1025)  –(  4 ( العدد ) 15مجلة جامعة تكريت للعلوم الزراعية  المجلد ) 

ISSN-1813-1646 
 

27 
 

 متوسطات الهجن الفردية لصفات حاصل الحبوب وبعض مكوناته في الحنطة. (:4جدول )

 الهجن
 الاربعة( للبيئاتالصفات )كمعدل 

ارتفاع النبات 
 )سم(

ل السنبلة طو
 )سم(

عدد الاشطاء 
 بالنبات

عدد الحبوب 
 بالسنبلة

حاصل الحبوب 
 بالنبات )غم(

 22اباء  x 25اباء 
ب ج  84044 

 د
 هـ و 4402.7 و دهـ .420.4 هـ 4..20 ج د 0244..

 ج د 420478 ز ...4.0 ج 20877 دهـ ..04.. د 840.28 3ابو غريب  x 25اباء 

 و ..4404 ج د 4408.4 أ 20844 ز 808.4 ي .82024 فتح x 25اباء 

 ح 80784. ط 240.22 ي 4..20 ح 80.74 ب ج د 84088 تحدي x 25اباء 

 ج دهـ 42022 هـ وز 44027 س 40.88 ب ج 0888.. ب ج د 84028 2طاقة x 25اباء 

 ج د .42044 ج دهـ .4404 ح .2048 ب ح 0.47.. ب ج 820748 3ابو غريب  x 22اباء 

 ج ب 42074 ج 4.0.84 هـ 208.8 و .0.4.. ز 7204.4 فتح x 22اباء 

 ز 4.0844 ح 2804.8 و 20247 ح 80.77 و 7.02.2 تحدي x 22اباء 

 أ 480484 أ 40878. ن 40877 ب .078.. ب 4..840 2طاقة x 22اباء 

 ز 440.74 وز 440844 ب .2074 هـ .0.4.. ح 7.0282 فتح x 3ابو غريب 

 دهـ و ..440 ط 2408.2 و 20.48 و .024.. هـ 770488 تحدي x  3ابو غريب 

 ب 440.84 هـ وز 4404.8 ل 4..20 أ 40442. أ 880842 2طاقة x 3ابو غريب 

 ز 4.04.4 ط 2.07.8 د 20824 ط 70.84 ط 880844 تحدي x  فتح

 و-ج 440872 ب 08.8.. م 40747 و 04.4.. زح .740.4 2طاقة x فتح

 ز 4.0847 ز 8..440 ط 204.4 و 04.8.. د ج   840477 2طاقة x تحدي

 4404.4 ..4404 204.4 04.7.. 770888 المعدل

 

 حبة )غم( عند كل بيئة 2000صفة وزن  

 1020مندلي  1020بلدروز  1002مندلي  1002بلدروز 

 و 4.04.7 ج أب 220248 أب .24084 ج أب 2404.2 22اباء  x 25اباء 

 ط 440.48 ج أب .2.088 و هـ 480484 ج أب 4807.2 3ابو غريب  x 25اباء 

 د .48024 أب 8..240 أب 220.44 أب 240.84 فتح x 25اباء 

 ك 240.24 أب 24044 أ 240442 أب 240.82 تحدي x 25اباء 

 و 4.0.87 ج ب 2.08.8 و دهـ ...2.0 ج ب 4707.4 2طاقة x 25اباء 

 هـ 480448 ج أب 220444 أب 2407.4 ج أب 2404.2 3ابو غريب  x 22اباء 

 ج 470.44 ح أب 4..240 د ج 2.0724 ج أب .2.084 فتح x 22اباء 

 ي 440284 ج أب 2.0444 دهـ ج 2.048 ج أب 4804.2 تحدي x 22اباء 

 أ ..204. أ 8..280 أ 240.88 أ  240.88 2طاقة x 22اباء 

 ز 8..440 ج ب 2.08.4 و هـ 480828 ج ب .47047 فتح x 3ابو غريب 

 ل 240.44 ج .470.2 ز ..4.07 ج .4.044 تحدي x  3غريب ابو 

 و ...4.0 ج أب 8..2.0 و هـ ..4807 ج أب 480.88 2طاقة x 3ابو غريب 

 م 2208.2 ج ب 480884 وز .47047 ج ب 480882 تحدي x  فتح

 ب 40.82. ج أب 240478 ج ب .240.4 ج أب 2.04.4 2طاقة x فتح

 ح 440884 ج أب 2408.8 ج ب 242.22 ج أب 2.0748 2طاقة x تحدي

 420472 8..240 2.0888 2.0.44 المعدل

 قيم المتوسطات المتبوعة بالحرف نفسه لكل صفة لا تختمف عن بعضها معنوياً  -
 

أ( تستخدم لمتقصي عن نظام الجينات المتعددة وتعتمد  1954) Haymanاذ ان طريقة تحميل اليجن التبادلية التي اقترحيا       
( عدم وجود 4( الآباء اصيمة و)3( عدم وجود فروق بين اليجن واليجن العكسية و)2( انعزال ثنائي و )1لفروض التالية: )عمى ا

( عدم وجود تداخل بين التركيب 7( عدم وجود تداخل بين الجينات و)6( عدم وجود الأليلات المتعددة و)5ارتباط بين الجينات و )
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اسة الحالية فان حنطة الخبز رباعية والانعزال ثنائي وان الآباء اصيمة حيث انيا اصناف تجارية وعند ظروف الدر الوراثي والبيئة. 
تم المحافظة عمييا وصيانتيا بالتربية الداخمية, اضافة الى عدم استعمال اليجن العكسية, ونظراً لكون الدراسة نفذت في اربعة 

ارتفاع النبات وطول السنبمة وعدد الاشطاء بالنبات وعدد  ئة لمصفات:بيئآت ظير عدم وجود تداخل بين التركيب الوراثي والبي
حبة ونظراً لان  1000, اما لصفة وزن لمبيئاتالحبوب بالسنبمة وحاصل الحبوب بالنبات, وتم اجراء التحميل الوراثي كمعدل 
 تأثيرد كل بيئة عمى حده وفي ىذه الحالة لا يوجد التداخل بين التركيب الوراثي والبيئة كان معنوياً عالياً فقد نفذ التحميل الوراثي عن

 لمبيئة.
( تقدير المعالم الوراثية التي تختص بتحديد طبيعة الفعل الجيني المسيطر عمى الصفات المختمفة 5يوضح الجدول )           

لمصفات جميعيا. يلاحظ من  ( نتائج التحميل الوراثي التخطيطي2و 1ونسب المكونات الوراثية ليا, وكذلك تتضح في الشكمين )
فوق نقطة الاصل مع نسب من  Wr( وجود السيادة الجزئية لمصفات جميعيا نتيجة قطع خط الانحدار لممحور 2و 1الشكمين )
ان الصنف فتح قد احتل موقع قريب جداً من  (1السائدة والمتنحية في الآباء. ويتضح بالنسبة لصفة ارتفاع النبات )الشكل الجينات 

في الموقع  95, بينما كان الصنف اباء 99مى احتوائو عمى زيادة من الجينات السائدة يميو الصنف اباء عالاصل دلالة نقطة 
كان  Vrعمى  Wr( ان معامل انحدار 5الابعد عن نقطة الاصل دلالة عمى وفرة نسبية لمجينات المتنحية. ويظير من الجدول )

مكونات التباين,  , وكذلك تظير في الجدول ذاتو تقديراتعني عدم وجود تداخل جينيغير معنوياً عن الصفر ليذه الصفة, وىذا ي
مقارنة بكل من  Dلمجينات نتيجة لممقدار الاعمى لممكون الاضافي  الجزئيةويبدو ليذه الصفة ان ىناك تأكيد عمى وجود السيادة 

H1  وH2 عل الجيني الاضافي وغير الاضافي في وراثة الصفة )كانت المكونات الثلاث معنوية عن الصفر دلالة عمى اىمية الف
(H1/D)الاضافي(, وقل معدل درجة السيادة  لمتأثيرالاكبر مع الدور 

عن واحد وفيو دلالة اخرى عمى السيادة الجزئية. كانت  1/2
الى المتنحية في  وتدل عمى ان التكرار الجيني للاليلات السائدة 0225وىي اقل وبعيدة عن  021949مساوية  H2/4H1النسبة 

 F, وتشير قيمة H2و H1المواقع التي تظير السيادة والتي تؤثر في الصفة غير متساوي, وما يؤكد ىذه النتيجة ىو تباعد قيم 
( الى ان جينات النباتات الاقل ارتفاعاً كانت ىي الاكثر تكراراً في الآباء. 0.9909) KD/KR( والنسبة 322631-السالبة  )

hالموجب لممكون  ويبين التقدير
2
/H2  اتجاه السيادة نحو الاب الافضل. ويلاحظ ان التوريث الضيق لمصفة كان عالياً وبمغ

% تاكيداً عمى ان معظم الاختلافات المظيرية لمصفة كان مسيطراً عمييا بالفعل الجيني الاضافي. ولصفة طول السنبمة 80202
افية لمجينات مع انخفاض في السيادة نتيجة اعتراض خط الانحدار لممحور وغير اض إضافية اتتأثير ( وجود 1يلاحظ من الشكل )

Wr يميو  99وان الصنف اباء  1الاقرب الى نقطة الاصل يميو الصنف طاقة 3فوق نقطة الاصل, يتضح ان الصنف ابو غريب
الموقعين عمى التوالي. ويبدو من نتائج الصنف تحدي في الموقع الابعد وتشير ىذه النتائج الى زيادة الجينات السائدة والمتنحية في 

ات الاضافية والسيادية كانت معنوية عن الصفر دلالة عمى ان جميع المكونات تمعب دوراً لمتأثير ( ان التباينات العائدة 5الجدول )
وآخرون    Husseinالاضافي, ومن دراسات سابقة اشار  لمتأثيرعمى ىذه الصفة رغم ان الاىمية الاكبر ىي  في السيطرة

يذه الصفة. ويلاحظ ان معدل درجة ( الى اىمية الفعل الجيني الاضافي مع سيادة جزئية ل2012وآخرون )Rashid ( و2012)
, اي ان ىناك تكرار جيني 0225( وىي اقل من 021558) H2/4H1السيادة اقل من واحد دلالة عمى السيادة الجزئية, وبمغت قيمة 

الموجبتين عمى ان جينات السنابل الاطول ىي الاكثر تكراراً في  KD/KRوالنسبة  Fتدل قيمة غير متساوي في جميع المواقع. و 
hالآباء, وقيمة 

2
/H2  وىو عالياً دلالة 84203لمسنابل. بمغ التوريث الضيق  الاكثر طولاً الموجبة توضح ان اتجاه السيادة نحو %

( يلاحظ ان اعتراض خط الانحدار 1الاضافي. ويتضح من الشكل ) الوراثي تأثيرعمى ان معظم التغيرات المظيرية تعود الى ال
كان فوق نقطة الاصل لصفة عدد الاشطاء بالنبات اي ان ىناك سيادة جزئية, وىذه النتيجة بالاضافة الى المقدار  Wrلممحور 

ل درجة السيادة عن واحد  المعنوي ايضاً وزيادة قيمة معد Dالمعنويين عن الصفر مقارنة بالمكون  H2و  H1العالي لكل من 
ني ان طرق الانتخاب التقميدية في ع( تعد ادلة واضحة عمى الاىمية الاكبر لمفعل الجيني السيادي ليذه الصفة وىذا ي5)جدول 

 KD/KRالاختلافات الوراثية الاضافية تعد غير مفيدة في تحسينيا وراثيا. ان النسبة  تأثيرتربية ىذه الصفة والتي تعتمد عمى 
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تشير الى عدم المساواة بين عدد الاليلات السائدة والمتنحية في الآباء. يلاحظ  129814ذه الصفة الاكبر من واحد والتي بمغت لي
( ان الصنف تحدي يمتمك زيادة من الجينات السائدة, وتميو 1الخاص بصفة عدد الحبوب بالسنبمة )الشكل  Wr/Vrمن رسم 

لقربيا من نقطة الاصل, في حين انفرد الصنف فتح في الجانب البعيد  95واباء  3بو غريبوا 1وطاقة 99بالترتيب الاصناف اباء 
وىي  02869 ± 02392( يلاحظ ان قيمة معامل الانحدار بمغت 5دلالة عمى امتلاكو زيادة من الجينات المتنحية. ومن الجدول )

عن المكون  H2و  H1د القيمتين الاعمى لممكونين , وتعepistasisالجيني التفوقي  تأثيرالغير معنوية, دلالة عمى غياب 
الجيني الفائق السيادة ليذه الصفة, ويلاحظ ان النسبة  يرتأثدرجة السيادة الاكبر من واحد شواىد عمى ال ومعدل Dالاضافي 
H2/4H1  والسالبة بين  دلالة عمى التوزيع غير المتماثل لتكرارات الاليلات الموجبة 0225وىي بعيدة جداً عن  021703بمغت

اشار كل من ات الجينية الاضافية, وقد لمتأثير الميم  تأثير% يبين ال77234الآباء, ويلاحظ ان التوريث الضيق كان عالياً وبمغ 
Khan ( و2010وآخرون ) Rabbani ( من دراساتيم الى اىمية الفعل الجيني الاضافي في وراثة صفتي ارتفاع 2011وآخرون )

الخاص بصفة  Wr/Vr. يتضح من رسم بالسنبمة وبالتالي الحصول عمى توريث ضيق عالي لمصفتين النبات وعدد الحبوب
فوق نقطة الاصل دلالة عمى السيادة الجزئية, ويبدو ان  Wr( ان خط الانحدار قطع المحور 1حاصل الحبوب بالنبات )الشكل 

في الجانب الابعد دلالة عمى امتلاكيما زيادة من  99الاقرب الى نقطة الاصل, بينما كان الصنف اباء  3الصنف ابو غريب
الجينات السائدة والمتنحية عمى التوالي, اما بقية الاصناف فقد وقعت في المنطقة الوسطية من خط الانحدار. ويظير من النتائج 

جيني تفوقي  تأثير ليذه الصفة كان غير معنوياً دلالة عمى عدم وجود Vrعمى  Wr( ان معامل انحدار 5الواردة في الجدول )
( الى 2011وآخرون ) Nazeer ( و2002)Dagustu ( و1991وآخرون ) Iqbalدراسات سابقة اشار  منليذه الصفة, في حين 

معنوية عن الصفر وكانت  H2و  H1والسيادية  Dات الجينية الاضافية تأثير وكانت قيم ال يذه الصفة.جيني تفوقي ل تأثيروجود 
دلالة عمى اىميتيا جميعيا في السيطرة عمى وراثة الصفة. زاد معدل درجة السيادة عن واحد صحيح  قيميا جميعيا متقاربة في

( 2012وآخرون ) Jatoi ( و2011وآخرون )Ahmad ( و2010وآخرون ) Khanوسبق وان توصل دلالة عمى السيادة الفائقة, 
(H1/D)وعمى اساس قيمة الى ان ىناك سيادة فائقة 

1/2
وب, وعميو فان الانتخاب لمصفة في الاجيال الانعزالية لصفة حاصل الحب  

وتدل عمى ان التكرار الجيني للاليلات السائدة الى  0225( وىي قريبة من 022442) H2/4H1وبمغت قيمة المبكرة يعد صعباً. 
, H2و  H1ىو تقارب قيمتي المتنحية في المواقع التي تظير السيادة والتي تؤثر في الصفة كانت متساوية, وما يؤكد ىذه النتيجة 

الى ان جينات النباتات الاكثر حاصلًا لمحبوب كانت ىي الاكثر تكراراً في  KD/KRوالنسبة  Fوتشير القيم الموجبة لكل من 
% تاكيداً عمى ان الاختلافات المظيرية كان مسيطراً 59272الآباء. ويلاحظ ان التوريث الضيق كان متوسطاً ليذه الصفة وبمغ 

 بالفعل الجيني الاضافي وغير الاضافي.عمييا 
وبمدروز  2009و مندلي  2009الاربعة بمدروز  البيئاتحبة عند  1000لصفة وزن  Wr/Vr( رسوم 2واخيراً يبين الشكل )      
 2009والصنف فتح في بمدروز  2010و  2009في مندلي  99كل عمى حده. ويتضح ان الاصناف اباء  2010ومندلي  2010

كانت الاقرب عمى خط الانحدار من نقطة الاصل, دلالة عمى احتوائيا زيادة من الجينات  2010في مندلي  95باء والصنف ا
و  2009قد احتمت الموقع الابعد عن نقطة الاصل في مندلي  3وابو غريب 95الزائدة, في حين كانت الاصناف تحدي وفتح واباء 

ويتضح وجود  ت,ايئذه البــــــــة في ىــــــلي دلالة عمى وفرة في الجينات المتنحية لمصفى التواــــــــــعم 2010و  2009وبمدروز  2010
في توزيع الاصناف عمى خط الانحدار وذلك بسبب وجود تداخل بيئي وراثي معنوي ليذه الصفة. وكان خط  البيئاتاختلافات عبر 

( 5لالة عمى السيادة الجزئية. ومن النتائج الواردة في الجدول )د البيئاتفوق نقطة الاصل في جميع  Wrالانحدار قد قطع المحور 
ات جينية تفوقية تأثير دلالة عمى وجود  البيئاتكان معنوياً في جميع  Vrعمى  Wrيتضح ليذه الصفة ان معامل انحدار 

epistasis. ات الجينية الاضافية تأثير ويلاحظ ان الD  والسيادية بمكونيياH1  وH2 جميعيا ما عدا  البيئاتند كانت معنوية ع
, وىذا يدل عمى اىميتيا جميعيا في السيطرة عمى وراثة ىذه الصفة مع اختلافات في ارجحية اي 2010في بمدروز  H1المكون 

 .الاخرى البيئاتبينما كان العكس في  2009ثير الاضافي ىو الاكثر اىمية في بمدروز أمنيا حسب البيئة, اذ يلاحظ ان الت
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 قديرات المعالم الوراثية لحاصل الحبوب بالنبات وبعض مكوناته في الحنطة.(: ت5جدول )

المعالم 
 الوراثية

 الاربعة( للبيئات)كمعدل  الصفات

 طول السنبلة )سم( ارتفاع النبات )سم(
عدد الاشطاء 

 بالنبات
 عدد الحبوب بالسنبلة

 

حاصل الحبوب 
 بالنبات
 )غم(

 4..0. ± 02652 07.8. ± 0484. 0.44. ± 0248. 12017 ± 0884. 08.7. ± 0448. معامل الانحدار

E 4042. ± 02701 .0.84 ± .0.2. .0... ± .0.44 12866 ± .0848 02641 ± .0.84 

D 2404.4 ± .0... 12969 ± .0..4 .04.8 ± 02062 192949 ± 20444 42295 ± .0444 

F -440.4. ± ..044. 02451 ± .0488 .0.47 ± .0.44 -272512 ± ..047. 12784 ± .0474 

H1 412366 ± .807.. .0.2. ± .04.4 02463 ± .0..8 412209 ± ..0247 52961 ± .0.48 

H2 322252± ..04.4 02714 ± .0482 02303 ± .0.44 282079 ± ..0484 52824 ± .048. 

h2 62493 ± ..082. 02383 ± .0.74 02007 ± .0..4 32428 ± 80..2 122772 ± .0474 

(H1/D)1/2 .08482 .047.8 404.2 40... .0477. 

H2/4H1 .0.828 .0.447 .0..44 .0.8.4 .04224 

h2/H2 .04..4 .044.. .0.4.4 .0.44. 40.848 

KD/KR 0.9909 .08.28 .087.2 .08742 .08.47 

 04884. 08842. .4..0. 072.4. 4..07. التوريث

 
 حبة )غم( عند كل بيئة 2000صفة وزن 

 1020مندلي  1020بلدروز  1002مندلي  1002 بلدروز
 0.075 ± 0.406 0.448 ± 0.878 04.4. ± 0.8937 0.88. ± 02559 معامل الانحدار

E 82113 ± 408.. 12205 ± .02.4 72836 ± 0.679 02389 ± .0482 

D 372634 ± 6.616 6.605 ± .0.48 1.909 ± .0..2 12909 ± 408.2 

F -402059 ± ..044. -12643 ± 40724 -92319 ± 20.47 -242934 ± 8084. 

H1 262509 ± 17.866 152374 ± 40.8. 02064 ± 20284 412906 ± ..0244 

H2 212109 ± ..04.4 152540 ± 40878 42269 ± 20.88 272785 ± 804.4 

h2 32396 ± 10.941 172740 ± .0772 272507 ± 40844 52863 ± .024. 

(H1/D)1/2 .07484 .04448 .0.748 20.744 

H2/4H1 .0.88. .04448 .0.8.8 .0..47 

h2/H2 0.1609 .0.2.. .02248 .04... 

KD/KR .04448 .07284 .07... .04..4 

 084.4. 04748. .0224. 084.4. التوريث

 
ا بالاضافة الى وىذ 2009حسب البيئة, اذ يلاحظ انيما متقاربتان في مندلي  H2و  H1وكذلك يلاحظ وجود تفاوت في قيمتي 

مؤشر عمى ان التكرار الجيني للاليلات السائدة الى المتنحية في المواقع التي تظير السيادة  022527التي بمغت  H2/4H1قيمة 
 H2/4H1الاخرى, فضلًا عن كون قيمة  البيئاتوالتي تؤثر في الصفة كانت متساوية, في حين كانت القيمتان متباعدتان في 

, وىذه دلائل عمى ان التكرار الجيني للاليلات السائدة الى المتنحية في المواقع التي تظير السيادة 0225منخفضة وبعيدة عن 
كانت سالبة والنسبة  البيئاتفي جميع  F. ويلاحظ ان قيمة البيئاتوالتي تؤثر في الصفة كانت غير متساوية ليذه الصفة في ىذه 

KD/KR  حبة الاقل كانت ىي الاكثر تكراراً في الآباء. ويبين التقدير الموجب لممكون  1000واطئة مما يدل عمى ان جينات وزن
h

2
/H2  ومندلي  2009جميعا اتجاه السيادة نحو الاب الافضل. واخيراً يلاحظ ان التوريث الضيق عالياً في بمدروز  البيئاتعند

%(. 28229) 2010طئاً في بمدروز %( ووا44226) 2009% عمى التوالي( ومتوسطً في مندلي 73263% و 75263) 2010
ه عمى الصفات عند اقتراح برنامج تربية مناسب لتحسين كل تأثير يتضح مما تقدم اىمية الاىتمام بنتائج التداخل الوراثي البيئي في 

 صفة, وعندما يكون معنوياً لابد من الاخذ بنظر الاعتبار اعتماد برنامج مناسب تحت الظروف البيئية المتاحة.
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 وطول السنبمة وعدد الاشطاء بالنبات وعدد حبوب السنبمة وحاصل الحبوبلصفات ارتفاع النبات  Wr/Vrرسم  (:1شكل ) 

 الاربعة البيئاتحبة عند  1111لصفة وزن  Wr/Vr(: رسم 2شكل )
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درجات مختمفة من السيادة لمصفات قيد الدراسة وبالنسبة يستنتج مما تقدم ان المساىمات التي قدمتيا ازواج الجينات اظيرت       
اتيا. واظيرت تقديرات مكونات تأثير حبة باختلاف البيئة, وان مساىمات الجينات المختمفة تعتمد عمى مقدار  1000لصفة وزن 
ات الجين تأثير فان الدور الحقيقي ل سيادة لمصفات المختمفة تراوح بين السيادة الجزئية والسيادة الفائقة. والاكثر من ذلكالالجين مدى 

ات سيادية وكذلك تأثير ات اضافية و تأثير حبة, اذ سجمت وبوضوح  1000كان مختمفاً حسب الصفات والظروف البيئية لصفة وزن 
تفوقية في بعض الحالات, مما يستدعي عدم اىمال اي من ىذه المكونات عند وضع برنامج تربية مناسب لتحسين الصفات 

 كونيا جميعيا كانت ميمة.  المختمفة
 

 :المصادر
 جامعة الموصل. , رة التعميم العالي والبحث العمميأساسيات في الوراثة. وزا (.1999العذاري, عدنان حسن محمد )

مؤسسة دار الكتب لمطباعة       . . تصميم وتحميل التجارب الزراعية(2000الراوي, خاشع محمود وعبد العزيز محمد خمف الله )
 , جامعة الموصل.والنشر

Agrawal, R. L. (1998). Fundamentals of Plant Breeding and Hybrid Seed Production. Published by      

Science Publishers, Inc., Enfield, NH, USA. 

Ahmad, F., S. Khan, A. Latif, H. Khan, A. Khan and A. Nawaz (2011). Genetics of yield and      

related traits in bread wheat over different planting dates using diallel analysis. African 

Journal of Agricultural Research 6(6), 1564-1571. 

Aksel, R., A. Kırcalıoğlu and K. Z. Korkut (1982). Introduction to Quantitive Genetic and Diallel      

Analysis. Ege Agricultural Research Institution Publications 20, 123 p. 

Aydem, N. (1979). Researh on heritability of some agronomic features of five durum wheat      

cultivars. Asso. Prof. Thesis, University of Aegean, İzmir, 114s. 

Cifci, E. A and K. Yagdı (2007). Determination of some agronomic traits by diallel hybrid analysis      

in common wheat (Ttriticum aestivum L.). Journal of Agricultural Science 13(4), 354-364.  

Dagustu, N. (2002). Inheritance of some agronomic characters in 7x7 diallel cross population of      

wheat (Triticum aestivum L.). Journal of Uludag Uni. Agr Fac 16(2), 47-58. 

Dagustu, N. (2008). Genetic analysis of grain yield per spike and some agronomic traits in diallel      

crosses of bread wheat (Triticum aestivum L.). Turk J Agric For TUBITAK 32, 249-258. 

FAO (2008). FAOSTAT database. {http//faostat.fao.org}. 

Griffing, B. (1956). Concept of general and specific combining ability and relation to diallel      

crossing system. Aust. J. Biol. Sci., 9: 463-493.  

Hayman, B.I. (1954 a). The Theory and analysis of diallel crosses I. Genetics 39: 789-809. 

Hayman, B.I. (1954 b). The analysis of variances of diallel crosses. Biometrics 10: 235-245. 

Helbaek, H. (1966). Commentary on the phylogenesis of Triticum and Hordeum. Econ. Bot. 20,      

350-360. 

Hussain, T., W. Nazeer, M. Tauseef, J. Farooq, M. Naeem, S. Freed, M. Iqbal, A. Hameed, M. A.      

Sadiq and M. H. Nasrullah (2012). Inheritance of some spike related polygenic traits in 

spring  wheat (Triticum aestivum L). African Journal of Agricultural Research 7(9), 1381-

1387. 

Iqbal M,, K. Alam and M. A. Chowdhary (1991). Genetic analysis of plant height and the traits      

above flag leaf node in bread wheat. Sarhad J of Agric 7(1), 131-134. 

Jatoi, W. A., M. J. Baloch, M. B. Kumbhar and M. I. Keerıo (2012). Estimation of gene action for      

yield traits under water stress conditions in wheat. Sarhad J Agric 28(4), 551-558. 

Jinks, J. L. (1954). The analysis of heritable variation in diallel crosses of  Nicotiana rustica L.      

varieties. Genet.. 39: 767-788. 

Jinks, J. L. (1956). The F2 and back cross generation from a set of diallel crosses. Heredity. 10:      

1-30. 



 ( 1025)  –(  4 ( العدد ) 15مجلة جامعة تكريت للعلوم الزراعية  المجلد ) 

ISSN-1813-1646 
 

42 
 

Khan, A. A., M. Iqbal, Z. Ali and M. Athar (2010). Diallelic analysis of quantitative traits in      

hexaploid wheat (Triticum aestivum L.). Plant Biosystems 144(2), 373-380. 

Kutlu. I. and M. Olgun (2015). Determination of genetic parameters for yield components in bread      

Wheat. International Journal of Biosciences | IJB |, 6(12): 61-70. 

Mather, K. V. and J. L. Jinks (1982). Introduction to Biometrical Genetics. Chapman and Hall Ltd.,      

London. 

Nazeer, W, J. Farooq, M. Tauseef, S. Ahmed, M. A. Khan, K. Mahmood, A. Hussain, H. Iqbal and      

H. M. Nasrullah (2011). Diallel analysis to study the genetic makeup of spike and yield      

contributing traits in wheat (Triticum aestivum L.). African Journal of Biotechnology 

10(63),      13735-13743. 

Rabbani, G., A. Mahmood G. Shabbir, K. N. Shah and N. Uddin (2011). Gene action in some yield      

attributes of bread wheat under two water regimes. Pak. J. Bot. 43(2), 1141-1156. 

Rajaram, S. (2005). Role of conventional plant breeding and biotechnology in future wheat      

production. Turk J. Agric., 29: 105-111. 

Rashid, M. A. R,, A. S. Khan ND r. Iftikhar (2012). Genetic studies for yield and yield related      

parameters in bread wheat. American- Eurasian J. Agric. and Environ. Sci. 12(12), 1579-

1583. 

Singh, R. K., and B. D. Chaudary  (2007). Biometrical Methods in Quantitative Genetic Analysis.        

Rev. ed., Kalyani Publishers Ludhiana, India. 318. pp. 

Slafer, G. A. and E. H. Satorre (2000). An introduction to the physiological-ecological analysis of      

wheat yield. In: Satorre, E. H. and G. A. Slafer (eds). Wheat ecology and physiology of 

yield      determination. Food Products Press, An imprint of the Haworth Press, Inc, New 

York. London.      Oxford pp: 296-331. 

Waterbolk, H. T. (1968). Food production in prehistoric Europe. Science., (162): 1093-1102. 

Yıldırım, M. B., a. Ozturk, F. İkiz  and H. Puskulcu (1979). Statistical and genetical 

methods in      Plant breeding. Menemen-İzmir Ege Regional Agricultural Research Institute 

Publications 20, p. 174. 

 

 

 

       

 

   
 

 

 


