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 انخلاطت:

-ٗلزد ٛزٙ اُذساعخ ك٢ ٓخزجش ػِْ كب٣شٝعبد اُ٘جبد اُزبثغ ُوغْ ٝهب٣خ اُ٘جبد ك٢ ٤ًِخ اُضساػخ

ثبعزخذاّ رو٤٘خ  Rhizoctonia solani عبٓؼخ ًشثلاء ثٜذف ػضٍ ٝ رشخ٤ص صلاس ػضلاد ٖٓ اُلطش

ٝ رؾذ٣ذ اُززبثغ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١  (Polymerase chain reaction, PCR)رلبػَ اُجِٔشح أُزغِغَ 

(Nucleotide sequence)  ُؾضّ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ أُعبػلخ ثبعزخذاّ اُجٞاد١ءITS1  ٝITS4 .

 BLASTثشٗبٓظ ٝ ثبعزخذاّ ٗزبئظ رؾ٤َِ اُززبثغ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١ ُؾضٓخ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ أُعبػلخ  اصجزذ

(Basic Local Alignment Search Tool)  طش٣بد أُشخصخ ٢ٛ ػبئذح ا٠ُ إ ػضلاد اُل

 Nucleotide sequence). ًٔب ٝعذ ٖٓ خلاٍ ٓوبسٗخ اُززبثغ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١ R. solaniاُلطش

analysis) اُج٤بٗبد أُزٞكشح ك٢ هبػذح أُشًض اُٞغ٢٘ ُٔؼِٞٓبد اُزو٤٘خ اُؾ٣ٞ٤خ  ٓغ(National 

Center for Biotechnology Information, NCBI)  ٕاُؼضلاد اُضلاصخ ُِلطش ػضُز٤ٖ ٖٓ ث٤ا ٖ

R. solani  ٢ٛ ػضلاد ؿ٤ش ٓؼشٝكخ عبثوب ٝ هذ رْ رغغ٤ِٜب ك٢ أُشًض اُٞغ٢٘ ُٔؼِٞٓبد اُزو٤٘خ

 .ٔ KY05574  (.GenBank accession No)رؾذ اسهبّ الادخبٍآش٣ٌب  / (NCBI)اُؾ٣ٞ٤خ 

KY283953 
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Summary: 

This study was carried out in the Plant Virology Laboratory of Plant 

Protection Department in the College of Agriculture- Karbala University with 

the aim of isolating and molecularly identifying three isolates of Rhizoctonia 

solani using the polymerase chain reaction (PCR) technique using the universal 

primers ITS1 and ITS4 and determining the nucleotide sequence of PCR-

amplified products. Results, obtained from the PCR amplification and analysis 

of nucleotide sequences of PCR-amplified products and using BLAST program 

(Basic Local Alignment Search Tool), showed that all three isolated fungi were 

belonged to the fungus R. solani.  

From the comparison of  the nucleotide sequences obtained from the 

identified fungal isolates with the nucleotide sequences available at the 

National Center for Biotechnology Information (NCBl), it was revealed that 

two of the identified fungal isolates of R. solani  were not previously recorded 

at NCBI. Therefore; the identified sequences of R. solani has been deposited 

and recorded in GenBank database (NCBI) under the GenBank accession 

numbers: KX255861and KX555634. 
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  انًقذيت

اُلطش٣بد ك٢ ًَ اُ٘ظْ اُج٤ئ٤خ رزٞاعذ   

ٖٓ اُصؾبس١ اُغبكخ ؽز٠ أُؾ٤طبد ٝ ثأػذاد 

هذ رصَ إ٠ُ خٔغخ أٓضبٍ أػذاد أٗٞاع اُ٘جبربد، 

ًٔب إٔ ٓؼظْ اُجِذإ اُز٢ روغ ع٘ٞة الإه٤ِْ 

اُؼب٢ُٔ أُؼزذٍ رلزوش إ٠ُ رؼش٣ق اُلطش٣بد 

٪ ٖٓ  95ٝٛزا ٣ؼٌظ اُشأ١ اُؼبّ اُؼب٢ُٔ إٔ 

أٗٞاع اُلطش٣بد لا ٣ضاٍ ٓغٜٞلا ٓ٘زظشا 

(. رؼذ اُزشثخ أُغزٞدع 11ٝ  8اٌُشق ػ٘ٚ )

اُشئ٤غ٢ ُغ٤ٔغ اٌُبئ٘بد اُؾ٤خ أُغٜش٣خ ٝ ٜٓ٘ب 

كطش٣بد  اُزشثخ أُٔشظخ ٝ ٜٓ٘ب اُلطش 

Rizoctonia solani  ٝ اُز١ ٣ؼزجش ٖٓ اشذ ٝ

اخطش اُلطش٣بد ظشسا ػ٠ِ أُؾبص٤َ 

اُضساػ٤خ, ار اٜٗب رزٞاعذ ثصٞسح ثؼ٤ذح ػٖ 

ٓ٘ظٞس الاٗغبٕ ٝ ػبدح ٓب رظٜش اػشاظٜب 

أُشظ٤خ ػ٠ِ اُ٘جبربد ثؼذ إ رٌٕٞ هذ كزٌذ 

ثٔغٔٞػٜب اُغزس١, ٝ ٓٔب ٣ض٣ذ ٖٓ  رٔبٓب 

خطٞسرٜب ارغبع ٓذاٛب اُؼبئ٢ِ, ًٔب إ ُٜب 

 4ح ػ٠ِ رؾَٔ اُظشٝف اُج٤ئ٤خ أُزطشكخ )اُوذس

 ٝ6 .) 

إ اُؾبعخ ا٠ُ اُزص٤٘ق اُذه٤ن 

رؼذ ٖٓ اُؾبعبد أُِؾخ لأ٤ٔٛزٚ ك٢ ُِلطش٣بد 

ٔشض. ُٞؽع ًلؤح لإداسح اُاُٞصٍٞ ا٠ُ غشم 

ٖٓ ٗزبئظ دساعبد عبثوخ ثإٔ الاػزٔبد ػ٠ِ 

 Morphological)اُصلبد أُظٜش٣خ 

characteristics)  ش٣بد هذ ك٢ رص٤٘ق اُلط

٣ؼط٢ ٗزبئظ ده٤وخ اؽ٤بٗب̋ الا إ اٌُض٤ش ٖٓ 

اُجبؽض٤ٖ لا ٣ؼٍٞ ػ٤ِٜب ًٜٞٗب رؾزبط ا٠ُ خجشح 

ًبك٤خ ك٢ ٓغبٍ اُزص٤٘ق ٝ خبصخ ك٢ أُغب٤ٓغ 

اُلطش٣خ أُزوبسثخ اُشجٚ ا٠ُ ؽذ ًج٤ش اظبكخ ا٠ُ 

اؽز٤بعٜب ا٠ُ ٝهذ ٝ عٜذ ًج٤ش٣ٖ, كعلا ػـٖ 

َٓ اُج٤ئخ ًٜٞٗـب ؿ٤ـش ده٤وـخ ثغجت رأصشٛب ثؼٞا

اُز٢ رؤصش ػ٠ِ ؽغْ ٝ اشٌبٍ ٝ أُٞإ الاثٞاؽ ٝ 

 . 17)ٝ  16ٝ  15ٝ  10أُغزؼٔشاد اُلطش٣خ )

اعٜٔذ روبٗبد اُزصـ٤٘ق أُؼزٔـذح 

 Molecular) ػِـ٠ اُج٤ُٞٞع٤ب اُغض٣ئ٤خ 

biology) ثذهزٜب ٝ ؽغبع٤زٜب ٝهذسرٜب ػ٠ِ

اٌُشق ٝ دساعخ الاخزلاكبد اُٞساص٤خ ٝ 

ُطشم اُزو٤ِذ٣خ ك٢ اُزخِص ٖٓ عِج٤بد ا

(. 14ٝ  7رشخ٤ص اُؼذ٣ذ ٖٓ اٌُبئ٘بد اُؾ٤خ )

رؼذ روبٗخ رلبػَ اُجِٔشح أُزغِغَ ُِج٤ُٞٔش٣ض 

(Polymerase chain reaction, PCR) 

ٝاؽذح ٖٓ اُزو٤٘بد اُغض٣ئ٤خ أُؼزٔذح ػ٠ِ 

اٗزخبة ٝ رعخ٤ْ ٓ٘طوخ ٓؾذدح ٖٓ ع٤ّ٘ٞ 

اٌُبئٖ اُؾ٢ ثبلاػزٔبد ػ٠ِ الاخزلاكبد 

 (DNA)ح ك٢ رغِغَ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ أُٞعٞد

ُزِي أُ٘طوخ ٝ ثبُزب٢ُ ٓؼشكخ اُؼلاهبد اُٞساص٤خ 

ث٤ٖ اٗٞاع اُلطش٣بد ٝ دػْ اُزشخ٤ص 
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. اعزخذٓذ (5ٝ  3أُظٜش١ ُِلطش أُذسٝط )

ٛزٙ اُزو٤٘خ ك٢ رشخ٤ص اُؼذ٣ذ ٖٓ الاؽ٤بء 

ٝ  4ٝ  2ٝ  1)أُغٜش٣خ ٝ ٜٓ٘ب اُلطش٣بد 

ٗظشا لأ٤ٔٛخ اُزص٤٘ق اُذه٤ن ُِلطش٣بد, (. 12

كوذ ٛذكذ ٛزٙ اُذساعخ ا٠ُ رشخ٤ص صلاس 

عض٣ئ٤ب  R. solani ػضلاد ٖٓ اُلطش 

ٝ  (PCR)ثبعزخذاّ رلبػَ اُجِٔشح أُزغِغَ 

رؾذ٣ذ اُززبثغ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١ ٝ ٓؼشكخ أٝعٚ 

اُزشبثٚ ٝ الاخزلاف اُٞساص٢ ث٤ٖ ػضُز٢ اُلطش  

  ػب٤ُٔب. ٝ اُؼضلاد الاخشٟ أُؼشٝكخ 

 انًٕاد ٔطزائق انؼًم  

  R. solani يظذر ػشلاث انفطز 

عٔؼذ ػ٤٘بد ٖٓ عزٝس  

ثؼط ٗجبربد اُطٔبغخ اُز٢ ظٜشد ػ٤ِٜب 

اػشاض اصلشاس ٝ رثٍٞ ٖٓ ثؼط ٓضاسع 

أُ٘طوخ اُصؾشا٣ٝخ ك٢ ٓؾبكظز٢ اُ٘غق ٝ 

 ًشثلاء ٝ ًزُي ٖٓ اُج٤ذ اُجلاعز٢ٌ٤ اُزبثغ ٤ٌُِخ

عبٓؼخ ًشثلاء ٝ عِجذ ا٠ُ ٓخزجش -اُضساػخ

كب٣شٝعبد اُ٘جبد ك٢ هغْ ٝهب٣خ اُ٘جبد ك٢ ٤ًِخ 

عبٓؼخ ًشثلاء ُـشض اعشاء ػ٤ِٔخ  /اُضساػخ

اُؼضٍ. ٝظؼذ اُغزٝس اُ٘جبر٤خ رؾذ ٓبء اُؾ٘ل٤خ 

ٝ ثؼذٛب هطؼذ ا٠ُ هطغ صـ٤شح ده٤وخ  30ُٔذح 

ٝ ؿغِذ ثبُٔبء اُغبس١ ٓشح اخشٟ لإصاُخ 

ُوخ ثٜب صْ ػؤذ ثٔؾٍِٞ الأرشثخ اُؼب

%( ُٔذح ده٤وز٤ٖ ٝ (1ٛب٣جًِٞٞسا٣ذ اُصٞد٣ّٞ 

ثؼذٛب ؿغِذ ثٔبء ٓوطش ٓؼوْ ٝٗشلذ ثٞسم 

رشش٤ؼ لإصاُخ أُبء اُضائذ ٜٓ٘ب.  صسػذ اُوطغ 

اُ٘جبر٤خ ك٢ أغجبم ثزش١ ؽب٣ٝخ ػ٠ِ ٝعػ 

 ,Potato Sucrose Agarاُجطبغب عٌشٝص 

PSA) ١ٞ ًِٞساّـأُعبف إ٤ُٚ أُعبد اُؾ٤ 

 000ثزش٤ًض  (Chloramphenicol) ك٤ٌٍ٘ٞ 

ّ ̊ 25± 2صْ ؽع٘ذ ك٢ دسعخ ؽشاسح ِٓـْ/ ُزش 

 .R رْ ر٘و٤زٚ ػضلاد اُلطشُٔذح اسثؼخ ا٣بّ. 

solani  ػ٠ِ ٗلظ اُٞعػ اُـزائ٢ (PSA) 

  (Hyphal Tip). ثئرجبع غش٣وخ غشف اُٜب٣لب

ثبلاػزٔبد  R. solaniشخص ػضلاد اُلطش 

ٝ  (PCR)ػ٠ِ رو٤٘خ رلبػَ اُجِٔشح أُزغِغَ  

رؾذ٣ذ رغِغَ اُوٞاػذ ا٤ُ٘زشٝع٤٘٤خ 

(Nucleotide sequence)  َٔٝكوب̋ ُطش٣وخ اُؼ

 أُٞصٞكخ لاؽوب.     

 R. solaniانخشخيض انجشيئي نهفطز 

اسخخلاص انحبيض انُٕٔي يُقٕص 

  (DNA)الأكسجيٍ 

 (DNA)اعتتزخِص اُؾتتبٓط اُ٘تت١ٝٞ    

ُِؼضلاد اُلطش٣خ ٝ كن اُطش٣وتخ أُٞصتٞكخ ٓتٖ 

الآش٤ٌ٣تتخ ٝ - Zymo Researchهجتتَ شتتشًخ 



 انؼببذي ٔاخزٌٔ                 (   7102،  )   353 -334(: 4)  9 –يجهت انفزاث نهؼهٕو انشراػيت 

 

333 
 

أُغٜتضح  (Cat. No. D6005)ثبعزخذاّ اُؼتذح 

 ٖٓ هجَ اُششًخ أُزًٞسح.

 

   PCR)حفبػم انبهًزة انًخسهسم )

اعش١ اخزجتبس رلبػتَ اُجِٔتشح اُزغِغت٢ِ 

 Maxime PCR PreMix)ثبعتزخذاّ اُؼتذح 

(i-Taq), Cat. No. 25026)  ٖأُغٜتضح ٓت

اٌُٞس٣تتتخ أُ٘شتتتأ.  ٗلتتتز  iNtRoNهجتتتَ شتتتشًخ 

 20رلبػتتتتَ اُجِٔتتتتشح أُزغِغتتتتَ ثؾغتتتتْ اعٔتتتتب٢ُ 

ٓتتب٣ٌش٤ُٝزش ٓتتٖ   1ٓتتب٣ٌش٤ُٝزش ٝ اُؾتتب١ٝ ػِتت٠ 

ًتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتَ اُجتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتبدا  

الآتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتب٢ٓ

(TCCGTAGGTGAACCTGCGG 

:ITS1)   ٝ

اُخِلتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتتت٢

(TCCTCCGCTTATTGATATGC 

:TS4)  ٝ1  ٓتتب٣ٌش٤ُٝزش ٓتتٖ اُؾتتبٓط اُ٘تت١ٝٞ

غزخِص.  ٝظؼذ ع٤ٔغ أٌُٞٗبد أُتزًٞسح أُ

اػتتلاٙ كتت٢ الاٗجٞثتتخ أُغٜتتضح ٓتتٖ هجتتَ اُشتتشًخ 

-Nuclease)أُصتت٘ؼخ ٝ أًتتَ اُؾغتتْ ثبُٔتتبء  

free water)  ٓب٣ٌش٤ُٝزش. رْ ٓعتبػلخ  00إ٠ُ

ُِلطش٣تبد أُؼضُٝتخ  (DNA)اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ 

ثبعتتتزخذاّ خطتتتٞاد ٝ ظتتتشٝف رلبػتتتَ اُجِٔتتتشح 

 .(1)عذٍٝ أُج٤٘خ ك٢ (PCR) أُزغِغَ 

( انًسخخذيت نًضبػفت انحبيض PCRخطٕاث ٔ ظزٔف حفبػم انبهًزة انًخسهسم ) 1:جذٔل

 .}(17ٔ اخزٌٔ ) Zhang {نهفطزيبث انًؼشٔنت في ْذِ انذراست   (DNA)انُٕٔي

Table 1: Steps and conditions of polymerase chain reaction (PCR) used for 

amplifying DNAs of fungi isolated in this study (Zhang et al., 17). 

 ػذد انذٔراث انٕقج °(درجت انحزارة )و خطٕاث حفبػم انبهًزة انًخسهسم

 الأني DNA يسخ انـ

(Initial denaturation)  

 1 دهبئن 5 94

 انُٓبئي DNA يسخ انـ

(Final denaturation) 

  صب٤ٗٚ 40 94

35 

 ارحببط انببدئ

(Primer annealing) 

 صب٤ٗٚ 40 55

 اسخطبنت انببدئ

(Initial extension) 

 ده٤وخ 1 72

 اسخطبنت انببدئ انُٓبئيت 

(Final extension) 

 1 ده٤وخ 5 72

Hold 4  ؿ٤ش ٓؾذٝد  
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ٓب٣ٌش٤ُٝزش ٖٓ اُـؾبٓط  10اظ٤ق 

ا١ُٝٞ٘ أُعبػق ثٞاعطخ رلبػَ اُجِٔشح 

ٖٓ  (Well)ا٠ُ ًَ ؽلشح  (PCR)أُزغِغَ 

ؽلش غجوخ ٛلاّ الاًبسٝص أُؾعشح عبثوب. ًٔب 

ٓب٣ٌش٤ُٝزش ٖٓ ٓؼِْ اُؾبٓط  5ٝ رْ اظبكخ 

  DNA (1Kbp DNA ladderا١ُٝٞ٘ 

marker) أُٞعٞدح ك٢ اُغبٗت  ا٠ُ اُؾلشح

الا٣غش ٖٓ اُؼ٤٘بد أُعبكخ ُـشض رؾذ٣ذ 

أٝصِذ  اؽغبّ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ أُعبػق.

 (Power supply)أهطبة ٓغٜض اُطبهخ 

٢ِٓ آج٤ش  150ثبُز٤بس اٌُٜشثبئ٢ ٝ شـَ ػ٠ِ 

. ثؼذ أًبٍ ػ٤ِٔخ رشؽ٤َ ٝ ُٔذح عبػخ ٝاؽذح

اُؾب٣ٝخ  اُؼ٤٘بد, كؾصذ غجوخ ٛلاّ الاًبسٝص

ػ٠ِ ؽضّ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ رؾذ الاشؼخ كٞم 

ٝ   (UV transillumination)اُج٘لغغ٤خ

 اخزد صٞس ُٜب.

 

ححهيم حسهسم قٕاػذ انحبيض انُٕٔي 

(DNA نهفطزيبث انًًزضت ) 

رتتتتتتتتتْ اسعتتتتتتتتتبٍ ٗتتتتتتتتتٞارظ اُؾتتتتتتتتتبٓط 

أُعتبػلخ ٓتٖ   (PCR amplicons)اُ٘ت١ٝٞ

اُلطش٣تتتبد أُؼضُٝتتتخ ثٞاعتتتطخ رلبػتتتَ اُجِٔتتتشح 

ٝ (ITS1 ٓتتتتغ اُجتتتتٞادا  (PCR) أُزغِغتتتتَ

(ITS4  اُتتتتتت٠ شتتتتتتشًخMacrogen  اٌُٞس٣تتتتتتخ

 اُزغِغتتتتتتتتَ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤تتتتتتتتذ١ُـتتتتتتتتشض رؾذ٣تتتتتتتتذ 

(Nucleotide sequence)  ٖثبلارغتتتتب٤ٛ ٝ

الآتتتتب٢ٓ ٝ اُخِلتتتت٢ ُِ٘تتتتٞارظ أُعتتتتبػلخ ٓتتتتٖ 

اُؼضلاد اُلطش٣خ. ؽِِذ اُززبثؼتبد ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ٣تخ 

 BLAST (Basic Localثبعتزخذاّ ثشٗتبٓظ 

Alignment Search Tool)  ُٔوبسٗزٜتتب ٓتتغ

اُج٤بٗبد أُزٞكشح ك٢ أُشًض اُتٞغ٢٘ ُٔؼِٞٓتبد 

 National Center forاُزو٤٘تتتخ اُؾ٣ٞ٤تتتخ 

Biotechnology Information, NCBI) )

ٝ أُشخصتخ  ٝ اُؼبئذح ُت٘لظ اُؼتضلاد اُلطش٣تخ 

 ػب٤ُٔب.  

 انُخبئج ٔ انًُبقشت 

 R. solaniحشخيض ػشلاث انفطز  

اظٜتتتتتتشد اُ٘زتتتتتتبئظ رلبػتتتتتتَ اُجِٔتتتتتتشح 

آٌب٤ٗتتخ ٓعتتبػلخ ٗتتٞارظ ٓتتٖ  (PCR)أُزغِغتتَ 

 DNA (DNAاُؾتتتتتتبٓط اُ٘تتتتتت١ٝٞ اُـتتتتتتـ

products)  ٖ500-600ٝ ثأؽغبّ رشاٝؽذ ثت٤ 

ثؼتتتذ اعتتتزخلا   (bp)صٝط هبػتتتذح ٤ٗزشٝع٤٘٤تتتخ 

ٓتتٖ ػتتضلاد اُلطتتش  (DNA)اُؾتتبٓط اُ٘تت١ٝٞ 

R. solani  ٚٓتتٖ اُ٘جبرتتبد أُصتتبثخ ٝ رؼش٣عتت

ٝ ثبعتتتزخذاّ  (PCR)رلبػتتتَ اُجِٔتتتشح أُزغِغتتتَ 

ٝ  (ITS1اُجتتتتتتتتتتٞادا الآب٤ٓتتتتتتتتتتخ ٝ اُخِل٤تتتتتتتتتتخ 

ITS ٌَ(.1)ش 
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يٍ  (PCR)انًضبػفت بٕاسطت حفبػم انبهًزة انًخسهسم  (DNA)انـحبيض انُٕٔي  َٕاحج: 1شكم 

 .Rٔ انفطز  (1)انًؼشٔل يٍ احذٖ يشارع انًُطقت انظحزأيت في يحبفظت كزبلاء  R. solaniانفطز 

solani انفطز   (2)انًؼشٔل يٍ احذٖ انًشارع انظحزأيت في يحبفظت انُجف ٔR. solani  انًؼشٔل

 M  =1Kp DNA ladder .(3)  جبيؼت كزبلاء-يٍ احذٖ انبيٕث انبلاسخيكيت في كهيت انشراػت

marker .NCيهت يقبرَت : يؼب(Negative control). 

Figure 1: PCR products amplified from R. solani isolated from a farm in 

the desert region of Karbala governorate (1) and R. solani isolated from a 

farm located in the desert region of Najaf governorate (2) and the R. solani 

isolate obtained from a greenhouse in the Faculty of Agriculture-

University of Karbala (3). M = 1Kp DNA ladder marker. NC: Negative 

control (no DNA added). 

اصجزذ ٗزبئظ رؾ٤َِ اُززبثغ ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١ 

(Nucleotide sequence analysis) 

( ُؾضّ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ 4ٝ  3ٝ  2)اشٌبٍ 

أُعبػلخ  ٖٓ اُلطش٣بد أُؼضُٝخ ٝ ثبعزخذاّ 

ثإٔ ع٤ٔغ اُؼضلاد اُلطش٣خ  BLASTثشٗبٓظ 

  R. solani. ػبئذح ُِلطش
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انًضبػفت  (PCR-amplified product): انخخببغ انُيٕكهٕحيذي نحشيت انحبيض انُٕٔي 2شكم 

انًؼشٔل يٍ احذٖ انًشارع في انًُطقت انظحزأيت في يحبفظت كزبلاء ٔ   R. solaniيٍ انفطز 

 (PCR).بٕاسطت حفبػم انبهًزة انًخسهسم  انًشخظت

Figure 2: The nucleotide sequence of the PCR product amplified from the 

R. solani isolate obtained from a farm in the desert region of Karbala 

Governorate. 

  

 

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         10         20         30         40         50              

TTCTGGCACC GGGAAGGACC CCGGGAAAAC CGGTAAGTAA AAGGAAATTC  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         60         70         80         90        100             

CAAATTTAGG GAATTACAGA ATTTTTGAAA GCACACTGCG CCCCCTGGTA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         110        120        130        140        150         

TTCCGGGGGG CATGCCTGTT CGAGCGTCAT TTCACCACTC AAGCCTCGCT  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         160        170        180        190        200         

TGGTATTGGG CAACGCGGTC CGCCGCGTGC CTCAAATCGT CCGGCTGGGT  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         210        220        230        240        250         

CTTCTGTCCC CTAAGCGTTG TGGAAACTAT TCGCTAAAGG GTGTTCGGGA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....| 

         260        270        280        290               

GGTACGCCGT AAAACAACCC CATTTCTAAG GTGACCTCGA TCAGG 
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انًضبػفت  (PCR-amplified product): انخخببغ انُيٕكهٕحيذي نحشيت انحبيض انُٕٔي 2شكم 

ٔ  يحبفظت انُجفانًؼشٔل يٍ احذٖ انًشارع في انًُطقت انظحزأيت  R. solaniيٍ انفطز 

 (PCR).انًشخظت بٕاسطت حفبػم انبهًزة انًخسهسم 

Figure 2: The nucleotide sequence of the PCR product amplified from the 

R. solani isolate obtained from a farm located in the desert region of Najaf 

Governorate. 

 

  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         10         20         30         40         50              

TTGAAGGTGA AGTCGTAACA AGGTCTCCGT AGGTGAACCT GCGGAGGGAT  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         60         70         80         90        100             

CATTATAAGT TCACCCAGGC TTGTACAGCT GGGGACTGAC AACCCTTTGA  

 ....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         110        120        130        140        150         

TTTCCGACTC TGTTGCCTCC GGGGCGACCT TGCCTTCGGG CGGGGGCTCC  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         160        170        180        190        200         

GGGTGGACAC TTCAAACTCT TGCGTAACTT TGCAGTCTGA GTAAACTTAA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         210        220        230        240        250         

TTAATAAATT AAAACTTTTA ACAACGGATC TCTTGGTTCT GGCATCGATG  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         260        270        280        290        300         

 AAGAACGCAG CGAAATGCGA TAAGTAATGT GATTGCAGAA TTCAGTGAAT  

 ....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         310        320        330        340        350         

CATCGAATCT TTGAACGCAC ATTGCGCCCC CTGGTATTCC GGGGGGCATG  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         360        370        380        390        400         

CCTGTTCGAG CGTCATTTCA CCACTCAAGC CTCGCTTGGT ATTGGGCAAC  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         410        420        430        440        450         

GCGGTCCGCC GCGTGCCTCA AATCGTCCGG CTGGGTCTTC TGTCCCCTAA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         460        470        480        490        500         

GCGTTGTGGA AACTATTCGC TAAAGGGTGT TCGGGAGGCT ACGCCGTAAA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| .. 

         510        520        530        540         

ACAACCCCAT AACTAAGGTG ACCTCGATCA GTATGATCCA TC 
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انًضبػفت  (PCR-amplified product): انخخببغ انُيٕكهٕحيذي نحشيت انحبيض انُٕٔي 3شكم 

جبيؼت كزبلاء ٔ  /انًؼشٔل يٍ احذٖ انبيٕث انبلاسخيكيت انخببؼت نكهيت انشراػت R. solaniيٍ انفطز 

 (PCR).انًشخظت بٕاسطت حفبػم انبهًزة انًخسهسم 

Figure 3: The nucleotide sequence of the PCR product amplified from the 

R. solani isolate obtained from a greenhouse belonging to the Faculty of 

Agriculture/ University of Karbala. 

 

 

ُٞؽع ٖٓ خلاٍ ٓوبسٗخ اُززبثغ  

 .Rُؾضٓخ اُؾبٓط ا١ُٝٞ٘ ُِلطش  ا٤ًُِ٘ٞٞر٤ذ١

solani  أُؼضٍٝ ٖٓ اؽذٟ ٓضاسع ٓؾبكظخ

ًشثلاء ٓغ اُج٤بٗبد أُزٞكشح ك٢ أُشًض 

إ  (NCBI)اُٞغ٢٘ ُٔؼِٞٓبد اُزو٤٘خ اُؾ٣ٞ٤خ 

% ٓغ 99اػ٠ِ ٗغجٚ رشبثٚ ٝساص٢ ثِـذ 

 أُؼضُٝخ ٖٓ اُٜ٘ذR. solani  ػضلاد اُلطش  

EU622927) ٝ JX535004)   اُؼشام ٝ

(EU622927, KF372645 and 

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         10         20         30         40         50              

ACACCTGTGC ACTTGTGAGC CAGCTTGGAG GACTTTATTG GACTCCTTTT  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         60         70         80         90        100             

GTCTACTTAA TCCACACAAA CTCAATTTAT TTTAAACTGA ATGTATTTTG  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         110        120        130        140        150         

ATGTAACGCA TCTAATACTA AGTTTCAACA ACGGATCTCT TGGCTCTCGC  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         160        170        180        190        200         

ATCGATGAAG AACGCAGACT CGAAATGCGA TAAGGAATGT GAATTGCAGA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         210        220        230        240        250         

ATTCAGTGAA TCATCGAGGA TCTTTGAACG CACCTTGCGC TCCTTGGTAT  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         260        270        280        290        300         

TCCTTGGAGC ATGTAATCTG TATTGAGTAT CATGAAATCT TCAAAGTTAA  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         310        320        330        340        350         

AATCTTTTGT TAACTCAATT GGTTTCTACT TTGGTATTGG AGGTCTTTGC  

....|....| ....|....| ....|....| ....|....| ....|....|  

         360        370        380        390        400         

ATTGCTTCAC ACCTGCTCCT CTTTGTTCAT TAGCTGGATC TCCGTGTTAT  

....|....| ....|.. 

         410         

TGCTTGGTTC CACTAGG 
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KF372646) ك٢ ؽ٤ٖ ًبٗذ اًضشٛب رجبػذا ,

أُؼضُٝخ R. solani ٝساص٤ب ػٖ ػضلاد اُلطش 

 ( ٝ اُؼشام JF701717ٖٓ اُٜ٘ذ )

(KY055374 ٝ )( ً٘ذاEU730814 )

ٝ اُز٢ اػطذ ٗغجخ  (FJ492073)ٝآش٣ٌب 

 . ًٔب اػطذ اُؼضلاد91%رشبثٚ ثِـذ 

% 98-93الاخشٟ رشبثٜب ٝساص٤ب̋ رشاٝػ ث٤ٖ 

 (.2)عذٍٝ 

انًؼشٔل في ْذِ انذراست يٍ  R. solani: يقبرَت بيٍ َسب انخشببّ انُيٕكهٕحيذي نهفطز 2جذٔل 

الاخزٖ نُفس انخببؼت نُفس  احذٖ انًشارع في انًُطقت انظحزأيت في يحبفظت كزبلاء ٔ انؼشلاث

 .(NCBI)انفطز ٔ انًسجهت ػبنًيب̋ في انًزكش انٕطُي نًؼهٕيبث انخقُيت انحيٕيت 

Table 2: Comparison between the nucleotide sequence similarity 

percentages of R. solani isolated in this study from a farm in the desert 

region of Karbala governorate with the other isolates belonging to the 

same fungus and registered in the National Center for Biotechnology 

Information (NCBI). 

 

Fungus  

 

Isolate or 

strain name 

 

Origin 

 

The most similar sequences in 

GenBank database 

GenBank 

Accession Number 

Sequence 

similarity (%) 

R. solani Babylon* Iraq KY283953 100 

R. solani RsolTeaIN1 India KJ466117 99 

R. solani IQ49 Iraq KF372653 99 

R. solani IQ23 Iraq KF372645 99 

R. solani MML4001 India JX535004 99 

R. solani IQ35 Iraq KF372646 

 

99 

R. solani AYSDIN 18S Mexico KX592586 99 

R. solani SPM1 Malaysia KX674533 98 

R. solani IQ30 Iraq KF372657 98 

R. solani IQ40 Iraq KF372662 98 
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R. solani Rae354 Taiwan AY684921 97 

R. solani RUPP93 India JF701784 95 

R. solani BPRhi 01 India KM434130 95 

R. solani RKLC1 India JF701742 95 

R. solani IQ34 Iraq KF372660 95 

R. solani RKNG9 India JF701745 94 

R. solani RKNM3 India KC997793 94 

R. solani RKNM8 India JF701744 93 

R. solani RDLM6 India JF701717 92 

R. solani AQNOAH Iraq KY055374 92 

R. solani R43 Canada EU730814 92 

R. solani F14 USA FJ492073 92 

انًؼشٔنت في ْذِ انذراست يٍ احذٖ يشارع انًُطقت انظحزأيت في  R. solani*ػشنت انفطز 

 يحبفظت كزبلاء.

 

ًٔب ث٤٘ذ اُ٘زبئظ أُؼشٝظخ ك٢ عذٍٝ 

 ٝ  (99إ اػ٠ِ ٗغجخ رشبثٚ ٝساص٢  (3)

أُؼضُٝخ ٖٓ  R. solaniُؼضُخ اُلطش %98)

اؽذٟ ٓضاسع ٓؾبكظخ اُ٘غق ًبٗذ ٓغ ػضلاد 

أُؼضُٝخ ٖٓ اُٜ٘ذ  R. solaniاُلطش 

(JF701744 ٝ JF70174)ك٢ , ػ٠ِ اُزٞا٢ُ ,

 .Rؽ٤ٖ ًبٗذ اثؼذٛب ٝساص٤ب ػٖ ػضُز٢ اُلطش 

solani ( أُؼضُٝخ ٖٓ آش٣ٌبKX118337  ٝ

EU591790  ٝKX118335 ٝ 

FJ746915ٝ FJ746906 ٝKX118359 ٝ 

(KX118351  90ٝ ث٘غجخ اخزلاف ثِـذ .%

أُؼضُٝخ R. solani ًٔب اظٜشد ػضُخ اُلطش 

ك٢ ٛزٙ اُذساعخ ٗغجخ اخزلاف ٝساص٢ ٓغ 

%. 96-91اُؼضلاد الاخشٟ رشاٝؽذ ث٤ٖ 

 .٣Rزعؼ ٖٓ خلاٍ اُ٘زبئظ إ ػضلاد اُلطش 

solani (Babylon  ٝ (AQNOAH 

أُشخصخ ك٢ ٛزٙ اُذساعخ ٢ٛ ػضلاد عذ٣ذح 

ؿ٤ش ٓؼشٝكخ عبثوب ٝ رْ رغغ٤ِٜب ك٢ أُشًض 

 NCBI)اُؾ٣ٞ٤خ ) اُٞغ٢٘ ُِٔؼِٞٓبد اُزو٤٘خ

 GenBank accession) رؾذ اسهبّ الادخبٍ

number) KY283953  ٔKY055374 . 
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انًؼشٔل في ْذِ انذراست يٍ  R. solaniنهفطز  : يقبرَت بيٍ َسب انخشببّ انُيٕكهٕحيذي3جذٔل 

احذٖ انًشارع في انًُطقت انظحزأيت في يحبفظت انُجف ٔ انؼشلاث الاخزٖ نُفس انخببؼت نُفس 

 .(NCBI)انفطز ٔ انًسجهت ػبنًيب̋ في انًزكش انٕطُي نًؼهٕيبث انخقُيت انحيٕيت 

Table 3: Comparison between nucleotide sequence similarity percentages 

of R. solani isolated in this study from a farm located in the desert region 

of Najaf governorate with the other isolates belonging to the same fungus 

and registered in the National Center for Biotechnology Information 

(NCBI). 

 

 

Fungus 
Isolate name 

 

 

Origin 

 

The most similar sequences in 

GenBank database 

Gen Bank 

Accession 

Number 

Sequence 

similarity (%) 

R. solani 
AQNOAH 

Iraq KY055374 100 

R. solani 
RKNM8 

India JF701744 99 

R. solani 
RKNG9 

India JF701745 98 

R. solani 
RUPP93 

India JF701784 96 

R. solani 

RKLC1 

India JF701742 

 

95 

R. solani 

Rae354 

Taiwan 

 

AY684921 

 

94 

R. solani 

RKNM3 

India 

 

KC997793 

 

94 

R. solani 

AG-Fa 

Malaysia 

 

KX674533 

 

94 
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R. solani 

IQ40 

Iraq KF372662 

 

94 

R. solani 
AYSDIN 

Mexico KX592586 94 

R. solani 
IQ49 

Iraq KF372653 94 

R. solani 
IQ23 

Iraq KF372645 94 

R. solani 
RDLM6 

India JF701717 94 

R. solani 
MML4001 

India JX535004 94 

R. solani 
RsolTeaIN1 

India KJ466117 94 

R. solani 
IQ30 

Iraq KF372657 93 

R. solani 

RMHM3 

India 

 

JF701753 

 

93 

R. solani 

BPRhi 

India 

 

KM434130 

 

92 

R. solani 
Babylon 

Iraq KY283953 92 

R. solani 
RT 5-3 

USA FJ746908 91 

R. solani 

RUPC95 

India JF701771 

 

91 

R. solani 

EV_7 

USA 

 

KX118354 

 

91 

R. solani 

CHR09-19 

China 

 

HQ270173 

 

91 

R. solani 
RT 8-2 

USA FJ746916 91 
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R. solani KARS02_2_

5 

USA KX118362 91 

R. solani KARS02_1_

9 

USA KX118361 91 

R. solani KARS02_1_

8 

USA KX118360 91 

R. solani 
IQ34 

Iraq KF372660 91 

R. solani 
CR 8 

Brazil KT362074 91 

R. solani 
RT 8-3 

USA FJ746917 91 

R. solani 
RS35 

Poland KU574260 91 

R. solani 
G14 

Costa Rica JX294349 91 

R. solani 
BVT_20 

USA KX118337 90 

R. solani 
R77 

USA EU591790 90 

R. solani 
BVT_16 

USA KX118335 90 

R. solani 
RT 8-1 

USA FJ746915 90 

R. solani 
RT 5-1 

USA FJ746906 90 

R. solani KARS02_1_

6 

USA KX118359 90 

R. solani 
EV_19 

USA KX118351 90 

انًؼشٔنت في ْذِ انذراست يٍ احذٖ يشارع انًُطقت انظحزأيت في  R. solani*ػشنت انفطز 

 يحبفظت انُجف.

 

 R. solaniًٔب اظٜشد ػضُخ اُلطش 

أُؼضُٝخ ٖٓ اؽذٟ اُج٤ٞد اُجلاعز٤ٌ٤خ اُزبثؼخ 

عبٓؼخ ًشثلاء رٔبصلا̋ ٝساص٤ب̋ ثِؾ  /٤ٌُِخ اُضساػخ

اُؼشاه٤خ  R. solaniٓغ ػضُخ اُلطش  %100

(KX828173 ٝ )%99  ٓغ اُؼضُخ اُؼشاه٤خ

IQ34 (KF372660.1 َث٤٘ٔب ًبٗذ اه ,)

ٓغ ػضلاد اُلطش  88%رشبثٜب ٝساص٤ب̋ ثِؾ 

أُؼضُٝخ ٖٓ اُص٤ٖ ٝ آش٣ٌب 

(HQ270173.1 ٝ FJ746908.1ٝ 

FJ746916.1 ٝFJ746917.1  ٝ

FJ746906.1ثٚ (. ًٔب ٝ رشاٝؽذ ٗغجخ اُزشب
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 (.  4% )عذٍٝ  96-90اُؼضلاد الاخشٟ ث٤ٖ ػضُخ اُلطش أُؼضُٝخ ك٢ ٛزٙ اُذساعخ ٝ 

 

انًؼشٔل في ْذِ انذراست ٔ  R. solani( : يقبرَت بيٍ َسب انخشببّ انُيٕكهٕحيذي نهفطز 4جذٔل )

 .(NCBI)الاخزٖ نُفس انفطز انًسجهت ػبنًيب̋ في انًزكش انٕطُي نًؼهٕيبث انخقُيت انحيٕيت  انؼشلاث

Table 4: Comparison between nucleotide sequence similarity percentages 

of R. solani isolated in this study with the other isolates belonging to the 

same fungus and registered in the National Center for Biotechnology 

Information (NCBI). 

 

 

 

Fungus 
Isolate name 

 

 

Origin 

 

The most similar sequences in 

GenBank database 

Gen Bank 

Accession Number 

Sequence 

similarity (%) 

R. solani -* Iraq - 100 

R. solani Muntadher Iraq   KX828173 100 

R. solani IQ34 Iraq KF372660.1 99 

R. solani IQ40 Iraq KF372662.1 96 

R. solani IQ35 Iraq KF372646.1 95 

R. solani IQ49 Iraq KF372653.1 95 

R. solani IQ23 Iraq KF372645.1 95 

R. solani IQ30 Iraq KF372657.1 95 

R. solani MML4001 India JX535004.1 95 

R. solani RsolTeaIN1 India KJ466117.1 95 

R. solani Rae354 18S Taiwa AY684921.1 93 
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n 

R. solani BPRhi 01 India KM434130.1 93 

R. solani RUPP93 18S India JF701784.1 93 

R. solani RKNG9 India JF701745.1 91 

R. solani RKLC1 India JF701742.1 91 

R. solani RKNM3 18S India KC997793.1 91 

R. solani RKNM8 India JF701744.1 90 

R. solani RDLM6 India JF701717.1 90 

R. solani RS35 India KU574260.1 90 

R. solani RT 5-3 18S USA FJ746908.1 88 

R. solani CHR09-19 18S China HQ270173.1 88 

R. solani RT 8-2 18S USA FJ746916.1 88 

R. solani RT 8-3 18S USA FJ746917.1 88 

R. solani RT 5-1 18S USA FJ746906.1 88 

يٍ احذٖ انبيٕث انبلاسخيكيت انخببؼت نكهيت انًؼشٔنت في ْذِ انذراست  R. solani*ػشنت انفطز 

 .جبيؼت كزبلاء /انشراػت

 

اعتتزخذّ كتت٢ ٛتتزٙ اُذساعتتخ روبٗتتخ رلبػتتَ  

ك٢ رشخ٤ص ػتضلاد  (PCR)اُجِٔشح أُزغِغَ 

ٝ أُؼشٝكخ ثذهزٜب اُؼب٤ُتخ   R. solaniٖٓ اُلطش

كتت٢ رشتتخ٤ص اُؼذ٣تتذ ٓتتٖ اٌُبئ٘تتبد اُؾ٤تتخ ٝ ٜٓ٘تتب 

ٝ  .Fusarium sppاُلطش٣تبد ٓضتَ اُلطش٣تبد 

Aspergillus spp.  ( 10ٝ ؿ٤شٛتتتتتب)   

ُِتتزخِص ٓتتٖ ٓشتتبًَ اُزشتتخ٤ص أُؼزٔتتذح ػِتت٠ 

 Morphological)اُصتتتتتلبد أُظٜش٣تتتتتخ 

characters) سؿْ كبئذح اُزشتخ٤ص أُظٜتش١ .

كتت٢ ؽصتتش اُلطش٣تتبد ه٤تتذ اُجؾتتش كتت٢ ٓغتتب٤ٓغ 

اصـش هجَ اُششٝع ثبعزخذاّ غشائن اختشٟ كت٢ 

اُزشتتخ٤ص كتتإٔ ٛ٘تتبى اُؼذ٣تتذ ٓتتٖ أُشتتبًَ اُزتت٢ 

٘تتتب رصتتتبؽت اُزشتتتخ٤ص أُظٜتتتش١ ُِلطش٣تتتبد ٓ

ؽبعتتخ اُوتتبئْ ثؼ٤ِٔتتخ اُزشتتخ٤ص اُتت٠ خجتتشح ػب٤ُتتخ 

خبصخ ك٢ الاٗٞاع اُلطش٣تخ اُوش٣جتخ اُزشتبثٚ ك٤ٔتب 

 Fusariumث٤ٜ٘تتب ٓضتتَ ثؼتتط اٗتتٞاع اُلطتتش 
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spp. كعتتلا ػتتٖ اؽز٤بعٜتتب اُتت٠ ٝهتتذ ٝ عٜتتذ ,

(. ًٔتتتب إ ٛ٘تتتبى 17ٝ  16ٝ  15ٝ  9ًج٤تتتش٣ٖ )

ثؼتتط اُؼٞآتتَ الاختتشٟ اُزتت٢ رتتؤصش ػِتت٠ رِتتي 

ٜٓ٘تب ٗتتٞع ٝ غج٤ؼتخ ٝعتتػ اُصتلبد أُظٜش٣تتخ ٝ 

اُ٘ٔٞ ٝ اُشغٞثخ ٝ الاظبءح اُز٢ ٖٓ أٌُٔتٖ إ 

رتتؤصش ػِتتت٠ ُتتٕٞ ٝ اشتتتٌبٍ ٝ اؽغتتبّ الاثتتتٞاؽ ٝ 

أُغتتتتزؼٔشاد اُلطش٣تتتتخ اُ٘ب٤ٓتتتتخ. ٝعتتتتذ ثؼتتتتط 

اُجبؽض٤ٖ إ ٛ٘بى خطتأ كت٢ اُزصت٤٘ق أُظٜتش١ 

ُِؼذ٣تتذ ٓتتٖ اُلطش٣تتبد أُشخصتتخ كتت٢ دساعتتبد 

 Fusariumعتبثوخ ٝ ٜٓ٘تب اٗتٞاع ربثؼتخ ُِلطتش 

spp.  َٓضتتFusarium verticillioides   ٝ

Fuarium subglutinans  ػ٘تتتتتتذ اػتتتتتتبدح

رشخ٤صتتٜب ٓتتشح اختتشٟ ثبعتتزخذاّ رلبػتتَ اُجِٔتتشح 

 . ( 7  ٝ11) (PCR)أُزغِغَ 

اعتتتٜٔذ غش٣وتتتخ اُزشتتتخ٤ص اُغض٣ئتتت٢  

ثبلاػزٔتتبد ػِتت٠ الاخزلاكتتبد أُٞعتتٞدح كتت٢ رزتتبثغ 

 ITS (Internalـ اُؾتبٓط اُ٘ت١ٝٞ ُٔ٘طوتخ اُت

transcribed spacer)  ًلبءرتتتتٚ ػب٤ُتتتتخ كتتتت٢

 رشتتتتتخ٤ص اُؼذ٣تتتتتذ ٓتتتتتٖ اُلطش٣تتتتتبد ٓضتتتتتَ 

Fusarium spp. ٝCladosporium spp.  

 ٝFusarium verticillioides (2  ٝ4  ٝ5 

. ٣ؼذ اُزشخ٤ص اُذه٤ن ُِلطش أُٔشض ٖٓ (9ٝ 

اُؾبعتتتبد اُعتتتشٝس٣خ ٓتتتٖ اعتتتَ اُٞصتتتٍٞ اُتتت٠ 

غش٣وتتتخ اٝ غشائتتتن كؼبُتتتخ كتتت٢ أداساٙ أُتتتشض, 

 Quarantine)ػ٤ِٔتتتبد اُؾغتتتش اُضساػتتت٢ 

purposes)  ٝ ُؾٔب٣تتتتخ أُؾبصتتتت٤َ اُضساػ٤تتتتخ

(.17ٝ  13ًتتزُي أُصتتبدس اُطج٤ؼ٤تتخ الاختتشٟ )
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