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 ن فِ ٌحبفظت نْنٌٍْاونبٌْ   Euphorbiaاوخشخْض اوضسّئِ ونٌػْن ٌن نببحبث صنص 
(1)

م   ظلاؽ ًؽٌو اطؽاذغق. 
(2)

م   اًـاي ناثع داٌغق. 
(3)

 طثـو ًاٌٌؾ عثايق. 
(1()2()3 )

 اطعهاح /اطؼنطض /ظاػعح اطؼنطض/ سظٌح اطرهتٌح طظثـاخ /دٍغ عظنع اطؽٌاج

 اوخلاطت 

( (RAPDقناٌيح اطؼشريه اطينناشي اطعىًليي طظـينعٌؾ اطؼكنمٌيٌؾ تاٌيرعؼاص ذذـٌيح ذغ ثيي كيما اطثؽيس 

مذؼيؼٌـلا ػيؾ ـيتص ذجاعيض  DNAاطرؼاعت اطعشنائي اطؼرعيكق اشريشاص طٍظٍيظح اطيكؿا  مل ذيغ ػشياشهج د يع اطي  

خ اطرذاؿيح اطثظؼهج اطؼرٍظٍض   مأظلهخ اطـرائط ػـاظهج اطذناعك اطـرهمظٌـٌيح اطؼصثيد ثيي اطؼهسيى اطينؽـي طؼعظنػيا

( ػييؾ اطـيينعٌؾ اطؼكنمٌييٌؾ PCRتاٌييرفكاع ذجاعييض اطثظؼييهج اطؼرٍظٍييض )  Gen BankGraphicsاطؽٌنًييح 

  طنؼظ ذ اتخ ذٍظٍيض اطـٌنسظٌنذٌيكاخ ػيع اطعىطيح اطعاطؼٌيح  ال تظبيد ؿٍيثح  ITs4م ITs1تاٌرفكاع ومض اطثناقئ 

اطؼنقعييح ثييي تـييز اطعٌـيياخ مقـظييد ذؽييد ندييغ  % ػييع اطعىطييح اطعاطؼٌييح.helioscopia 99 Eاطر يياتخ طظـيين  

% ػييع اطعىطييح 99ال تظبييد ؿٍييثح اطر يياتخ  E. peplus مسييمطز تاطـٍييٌح طظـيين    م   ON 989202اؿؼييؼاع 

 .ON989203اطعاطؼٌح اطؼنقعح ثي تـز اطعٌـاخ م ذؽد ندغ اؿؼؼاع 
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Abstract 

This research examined the molecular genetic index of the two species 

studied using RAPD technology. Multi-form random multiplication of the DNA 

chain, as DNA pieces were proliferated and embedded through the chain 

polymerization reaction, and the results showed the nitrogen rule analogy 

installed at the National Biotechnology Information Centre Gen Bank Graphics 

using the chain polymerization reaction (PCR) of the two types studied using the 

pair of ITs1 and ITs4 starters Neucleotide sequences were observed to be 

identical to global isolation, with 99 E. with the global isolation deposited in the 

Gene Bank entering under the entry number ON 989202 as well as the type and 

E. peplus with 99% with the global isolation deposited in the Gene Bank under 

accession number ON989203. 

 

 اوٍقذٌت .1

ذعييك قناٌييح اعؿيينا  اطـثاذٌييح اطثهًييح اطرييي ذـؼيين ثييي تٌلرـييا ػلؼييح ثييي اطؼؽاث ييح عظييو اطرـيين  اطؽٌيينى 

-Al اطعشيثيًـرط ظيىاا ػيؾ ايمائلغ مقمائليغ  شؿقماٌرؼهانًرق ماؽ كما اعػه ػلغ ظكا تاطـٍثح طظٍشاؽ اطؼؽظٌؾ 

Hatem  (2018)   ذعيك اطعائظيح اطٍنٌيثٌح  .اطعظؼيي مدك اؼرظيد اطـثاذياخ اط ثٌيح اكؼٌيح سثٌيهج ثيي ػعياص اطثؽيس

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016&from=59&to=548
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/JQ750880.1?report=graph&rid=D12DK4KD016%5bJQ750880.1%5d&tracks=%5bkey:sequence_track,name:Sequence,display_name:Sequence,id:STD1,category:Sequence,annots:Sequence,ShowLabel:true%5d%5bkey:gene_model_track,CDSProductFeats:false%5d%5bkey:alignment_track,name:other%20alignments,annots:NG%20Alignments|Refseq%20Alignments|Gnomon%20Alignments|Unnamed,shown:false%5d&v=35:572&appname=ncbiblast&link_loc=fromHSP
mailto:jahan.yahya@uomosul.edu.iq
mailto:enas.21gep5@student.uomosul.edu.iq
https://t.me/uomosul
https://edu.iq/
mailto:jahan.yahya@uomosul.edu.iq


 

  949 
 

Euphorbiaceae  ؿنعيا ػـرشيهج ثيي ػفرظيت  8100ظـٍيا ػنوعيق عظيو 313ػؾ اطعائتخ اطشثٌهج اطري ذؼيغ

كيين اسثييه اظـيياي  Euphorbiaأؿيينا  ػـىنعييح  ماؽ ظييـً  7ؿنعييا تهًييا م 45قمص اطعيياطغ  م طلييا ثييي اطعييهاح 

ماطييمى ًعييك شيياؿي اسثييه  ظييـً ػييؾ اطـثاذيياخ اطىكهًييح مكيين ظييـً عيياطؼي  Euphorbiaceaeاطعائظييح اطٍنٌييثٌح 

مكيي   (Al Qahtani  Dalia and؛ Mabberley,   2022 2008ؿنعيا  ) 2150اعؿرشيان ًؼيغ ؼيناطي 

-3اطيو ثيهم  سيض ثيه  ًـذٍيغ ) ًـذٍغ اطعم  اطيهئًٌ  ( ٌغ30-20طنؿلا اـؼه ثاذػ انذجاعلا )  اعشاب دائؼح

( اثييه  شاؿنًييح   اشمناح ػرثاقطييح ثييي اطعييىا اطٍييجظي تٌـؼييا اشمناح اطعظنًييح ػرذاتظييح ماشمناح اطرييي ذذييع اٌييجض 5

اعثه  اطشعاعٌح ماطري ذرهذة تشيشض ٌينانى ػشنؿيح ػيا ًٍيؼو تاطفٌؼيح اطشالتيح  اطـيننج ثيي كيما اطعيـً ذٍيؼو 

-4ج اطـؼن  ثٌلا اطىكهج اطهئٌٌٍح اؿصنًح مذشنؽ ػركطٌح مًنظيك ذؽرليا )( مكي ؿننج ػؽكمق (Cyathium ٌٌرنؿح

-3مًنظيك ثيي اتيؾ اطذـاتياخ)  ) involucer( دـاتاخ ػظرؽؼح ػع تعؼلا طرششض ػا ًشثق سيشًً ًٍيؼو دـياب) 5

مريثق  ماطؼـياؽخ اطؼكانًيحثي ػفرظيت اطؼـياؽخ اطعاثيح مريثق اطعاثيح  ؿثاذاخ كما اطعـً ذـؼن( اوكان ػمسهف. م5

 .اعٌرنائٌح

ثي ؼض ػع غ اطؼشاسض اطرظيـٌجٌح ممعياقج ذظيـٌت  Molecular studiesاٌلؼد اطكناٌاخ اطعىًلٌح 

اطشصٌييه ػييؾ اطعييائتخ اطـثاذٌييح ممػييعلا ثييي ػنادعلييا اطرظييـٌجي اطظييؽٌػ  مذؼشييؾ اطثيياؼصنؽ اطييمًؾ عىطيينا اطؼيياقج 

 Al- Annaz and Al-Hatim)عثييه اطييىػؾاطنناشٌييح طظـثاذيياخ ػييؾ اًعيياق اطعتدييح اطر ننًييح تييٌؾ اطـثاذيياخ 

  مذعييهة اطؼلرؼييٌؾ تاطرييانًؿ اطر ييننى طظـثاذيياخ عظييو اعـرتثيياخ اطرييي ؽييهأخ عظٌلييا ثييي اطؼاػييي (2023,

 Mohamed etتيٌؾ .ماطؽاػيه  ثؼيت عيؾ لطيز ذيغ اطششيت عيؾ كنًيح اطشصٌيه ػيؾ اطـثاذياخ ماعياقج ذنطيٌجلا

al.,2016) سؼٌيح اطؽؼيغ اطـينمى عـيك اؿذٍياع اطفظٌيح تشيشض ذظذيائي م تشيشض ( اؽ اطفظٌح اطـثاذٌح ذذنع تؼؼياعجح

داعييكج  1000ٌييهًع ػييع مظيينق ؿ يياع ذظييؽٌػ طاـ يياا ـييتص اطـٍييؿ  م ذثظييا ٌييهعح اطـٍييؿ ماطؼؼيياعجح مطييو 

ؿٌرهمظٌـٌييح تاطصاؿٌييح ) قاـييض اطـ يياع اطؽٌيينى ( م كييي ذؽييكز ثييي اطفظٌييح ثييي مدييد اطرشيياشه ماعؿذٍيياع ثذييؾ  مػييع 

تشيشض أٌاٌيي    ( DNA) رشـنطنظٌا اطؽٌنًح ماطمى ًذنع عظو اطرعاػض ػيع اطؽؼيغ اطـينمىاطر نن ثي ػعاص اط

 ( DNA) اٌركعو لطز اطعظؼاا عظو أؽ ًثؽصنا عؾ ؽهًذح أم ذذـٌح ذذنع عظيو ػؼياعجح سؼٌيح اطؽؼيغ اطـينمى

كين   (PCR)اؽ ذجاعيض اطثظؼيهج اطؼرٍظٍيضتششض سثٌه  ـانض اطـ اع اطؽٌنى )اطفظٌح(  ممظك ػؾ ـتص اطثؽينز 

ظىًلح  ماؼكج أم تؼع ؿٍيؿ ػيؾ د عيح ػيؾ اطؽؼيغ اطـينمى عثيه عيكج أماػيه  طرنطٌيك  عة  عثانج عؾ ذؼفٌغ

اطؼتًٌؾ ػؾ اطـٍؿ ػؾ ذٍظٍض اطؽؼيغ اطـينمى تظيجح ـاطيح  مكيي  ذذـٌيح ع ًؼشيؾ اطبـيو عـليا ثيي سصٌيه ػيؾ 

ليكة ػيؾ اٌيرفكاع ذذـٌيح ذجاعيض اؽ اط  اشؼٌاؽ ذٍرفكع ثيي ػفرثيهاخ اطثؽينز ػعؼنعيح ػرـنعيح ػيؾ اطر ثٌذياخ

كن طرؼفٌغ عكق ؿٍؿ اطعٌؾ طظنطنص اطو عيكق  Polymerase Chain Reaction (PCR)اطثظؼهج اطؼرٍظٍض 

ذثٌؾ ػؾ ـتص اطثؽنز اؽ اطعائظيح اطٍنٌيثٌح ذعياؿي  . DNAػعٌؾ ػؾ اطـٍؿ عٌرعؼاطق سذاطة طرشصٌه مذؼاعت 

اطناٌيع  ثليي ػـرشيهج ثيي سيض تذيا  اعنع  مل ًظؽيظ ذشٌجليا ػشاسض ذظـٌجٌح ملطيز عؿرشيان اثيهاق كيمف اطعائظيح 

ا ماًعياق  طؼذامػح اط همة اطثٌلح اطؼفرظجح ثذاع اطثاؼصنؽ ترؽكًك اطذهاتح اطنناشٌح تٌؾ كمف اعؿينا  اطؼرثاًـيح ػ لهًيا

 .Eاؽ اطعييكق اطشهمػنٌيينػي طشييت ػييؾ  (Sulaiman etal., 2020تييٌؾ )  .اطلنًييح اطنناشٌييح طؼع ييغ اثهاقكييا

helioscopia  م E. peplus 7.8)    21) عظو اطرناطي. 

اٌيرفكاع ت E. peplusم E. helioscopia اطثيهًٌؾ ـينعٌؾ اط ذشيفٌضاطيو ًليكة اطثؽيس : ويذف ٌنن اوبحنذا

 .لؼا( طؼعهثح امظق اطرشاتق ماعـرتة اطنناشي تٌـRAPD-PCRذذاؿح )

 اوٌٍاد ًطرائق اوؼٍه . 2

ظؼعييد اطعٌـيياخ اطنندٌييح ػييؾ اطـيينعٌؾ اطؼكنمٌييٌؾ ـييتص رييله اًظيينص مأـييمخ اطعٌـيياخ اطؼكنمٌييح ػييؾ 

( أٌاتٌع ماطفاطٌح ػؾ اعطاتاخ اطؼهػيٌح ماطؽشيهًح  مذيغ عيىص اطي  4-3اطـؼناخ اطنندٌح اطؽكًصح اطـؼن متعؼه )

DNA   ٍه اطؼٌٍة /تبكاق /اطعهاحمذغ ذـجٌم كمف اطكناٌح ثي ػفرثهاخ اطرذـٌاخ اعؼٌائٌح ثي رهسق ظاطعٌـي. 

ذييغ ثييي كييما اطؼؽيينن اعرؼيياق ؽييهح اطرنطييٌت ماطرشييفٌض اطعىًلييي تاععرؼيياق عظييو اطؽؼييغ اطـيينمى 

DNA  طظـينعٌؾ اطؼكنمٌيٌؾE. helioscopia  م  E. peplus شظيض ذظيـٌجلؼا  مطظريسٌيك عظيو اطرشيفٌض

عيىص اطؽياػغ اطـينمى مذـذٌريق اطؼ لهى ماطرشهًؽي ماطشٌؼٌائي اطؼكنمٌٌؾ ذغ ذنطٌت اطـينعٌؾ عيؾ ؽهًيخ 

( اطيو سؼٌيح اطؼيناق اطؼذرهؼيح 1( مًشيٌه اطعيكمص )i- Taq TMDNAPOLY meraseتاععرؼاق عظو اطعيكج )
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( طٌشينؽ ؼعؼليا 1  ػىظد اطؼناق اطؼنػؽح ثي اطعيكمص )مذهاسٌىكا اطؼٍرعؼظح طرظـٌع رهًؾ اطؽؼغ اطـنمى

طرظييـٌع اطؽيياػغ  Reverse  transcriptaseػيياًشهمطٌره ثييي اؿاتٌيية ذجاعييض اطرؼييفغ اطعشٍييي 20اطـلييائي 

 .DNAاطـنمى 

 ًاوٍحبوْه اولازٌت وخحضْره DNA(: الاحخْبصبث اولازٌت وخظنْغ اوحٍض اونًٌُ 1اوضذًن )

 μl 20 )ٌْمرًوْخر(اوحضً  ػذة الاضخخلاص

i-TMDNA poly (5u/ul) u 2.5 

dNTPs Mm each 2.5 

Reaction Buffer(10x) )ػؽظنص ػـ غ( X 1 

Gel Loading buffer X 1 

 

حطب ٌب صنب   E. helioscopia ً E. peplusاضخخلاص اوحبٌض اونًٌُ ٌن اونٌػْن اوٍذرًضْن :1 .2

 Favor Prep Fungi /Yeast Genomic) ببضننخؼٍبن اومنج:  فنِ حؼىٍْننبث اوشنرلت اوٍظنننؼت اومٌرّنو

DNA Extraction Mini Kit) : مسؼا ًظي 

( ٌييعح Eppendorf tubeػظبييغ) موؽ ؽييهى ( ػييؾ اطعييىا اطـثيياذي ممػييع ثييي اؿثنتييح ) 100اـييمف موؽ  .1

 ػض طبهع ٌؽذلا تاٌرعؼاص اطـٌرهمظٌؾ اطٍائض.1.5

 5000عـيك  Microcentrifuge مشيغ مػيعد تعلياو اط يهق اطؼهسيىى  FA Bufferػيض ػيؾ  1اػٌجق  .2

 قمنج طؼكج قدٌذرٌؾ.

ػياًشهمطٌره ػيؾ ػؽظينص  50اطيو اطعٌـيح ثيي مظٌجيق  FA  Bufferػياًشهمطٌره ػيؾ ػؽظينص  550ذغ اػياثق  .3

Lyticase  مػىظد ظٌيكا  تعلياوVortex mixer  30عْ  طؼيكج 37  شيغ مػيعد اطعٌـياخ تكنظيح ؼيهانج 

 قمنج/  قدٌذح. 5000قدائخ تٍهعح  10اظهى اط هق اطؼهسىى طلا طؼكف قدٌذح  شغ 

مـظ ييد ظٌييكا  bead tubeمـظ ييد ظٌييكا   شييغ ؿذييض اطفظييٌؾ اطييو TGLػيياًشهمطٌره ػييؾ  350ذييغ اػيياثح  .4

 vortex mixerتناٌ ح ظلاو اطؼىًط 

 ع ْ طؼيكف55ثيي قنظيح ؼيهانج  Incubateمـظيؾ اطؼيىًط ممػيعد ثيي  proteiinaseػض ػيؾ  20اػٌت  .5

 مػىظد ظٌكا. vortexقدٌذح   شغ ؿذظد اطو ظلاو 15

قمنج/ قدٌذيح طؼيكف قدٌذيح  5000عظو ٌهعح  Centerfugingاـم اطؼىًط مػع ثي ظلاو اط هق اطؼهسىى  .6

 ػض . 1.5ؼعغ  micro centerfugingػاًشهمطٌره ػؾ اطؼاقج اط اثٌح اطو اؿثنب ظكًك  200ماؼكج  مؿذض 

 مػىض ظٌكا .  TG1 Bufferػاًشهمطٌره ػؾ  200اػٌت  .7

 10طؼيكج  Pulse n- vortexingمـظيؾ ظٌيكا تعلياو 100ػياًشهمطٌره ػيؾ سؽينص اعًصياؿنص  200اػاثح   .8

 شناؿي.

ػيض ػيع  2( اطؼنػين  ثيي اؿثينب Filer columnػؾ اطؼىًط اطو ػهريػ اطرـذٌيح ) ػٌشهمطٌره 700ذغ ؿذض  .9

  شييغ ؿذييض اطهارييػ تؽييمن اطييو اؿثنتييح قمنج / قدٌذييح  14000اظييىاا اط ييهق اطؼهسييىى طؼييكج قدٌذرييٌؾ تٍييهعح 

 ػاًشهمطٌره. 1.5تـكنمة 

ػياًشهمطٌره اطيو  700اطيو اطهاريػ مؿذيض ػيؾ اطؼيىًط  TG2 Buffer% ػيؾ ػؽظينص 150شيغ اػياثح ؿٍيثح  .10

قمنج / قدٌذييح طؼييكج 16000اطؼصثييد ثيي اؿثيينب اطرعؼيع ػييع اظييهاا اط يهق اطؼهسييىى تٍيهعح      GDاؿثنتيح 

 قدٌذرٌؾ طٌـجم اطهارػ.

طٌـجييم اطهارييػ مًعيياق اط ييهق اطؼهسييىى  GDاطييو اؿثيينب  W1ػيياًشهمطٌره ػييؾ ػؽظيينص اطبٍييض  400ًؼيياة  .11

 قمنج / قدٌذح. 16000تٍهعح 
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ماظييهى اط ييهق  TG mini column( اطييو Wash Bufferػٌشهمطٌرييه ػؽظيينص اطبٍييض ) 750اػيياثح  .12

ثييي  TG mini columnشاؿٌيح  أكؼيض اطهارييػ شيغ مػيع  30قمنج / قدٌذيح طؼيكج  14000اطؼهسيىى عـيك 

 اؿثنب ذعؼع ظكًك.

 قدائخ طرعجٌت اطعؼنق. 3قمنج / قدٌذح طؼكج  14000ذغ اظهاا ؽهق ػهسىى طظعٌـح تٍهعح  .13

ذغ ثي اطؼهؼظح اعـٌهج طعؼظٌح اٌرفتص اطؽؼغ اطـنمى ؿذض اطؼهرػ اطعاة اطي اؿثنتح  اطثـيكنمة  ؼعيغ  .14

ثيي ػهسيى اطؼهريػ مؿذيض اطيو   Elution buffer( TEػياًشهمطٌره ػيؾ ػؽظينص ) 100ػيض ماػيٌت  1.5

شاؿٌييح طظؽظيينص عظييو اطؽيياػغ اطـيينمى  30قمنج / قدٌذييح طؼييكف  16000ظليياو اط ييهق اطؼهسييىى تٍييهعح 

 تاطرعؼٌك طؽٌؾ اعٌرفكاع . DNAمؼجظ  PCRًٍرفكع  عؼذا ثي ـ ناخ ذذـٌح 

  Spectrophotometer (UV/UN)ذغ اٌرفكاع ظلاو اطؼ ٌاة اطـنمى اطؼنئي طترعح ثينح اطثـجٍيعٌح .15

اطعٌـنػي طظؼٍرفظض ػيؾ اطعٌـياخ اطؼكنمٌيح   DNA( ؿاؿنػٌره طظراسك ػؾ  ؿذامج 260عـك اط نص اطؼنظي )

ػيض تياطؼؽظنص اطؼيـ غ  2اطؼٍيرفظض مًشؼيض اطؽعيغ اطيي  DNAػاًشهمطٌره ػؾ اطؽؼيغ اطـينمى  10تاـم 

Elution buffer 

 (DNAحقذّر الاحضبي اوضسّئْت وىذنب ) :2 .2

دييكنخ اعؼعيياع اطعىًلٌييح طظييكؿا اعرؼيياقا عظييو اظييهاا عؼظٌييح اطرهؼٌييض اطشلهتييائي عظييو كييتع اعسييانمو  

 Markers%  تاٌرفكاع قطٌض ؼعؼي ًؼصض د ع ػؾ اطكؿا ؼعؼلا اطعىًلي ػعظنع ػرؼصظيح تاطيكعئض اطؽعؼٌيح 1.5

. اؽ اطؼٍاثح اطري د عرلا كمف اطعىًلياخ ثيي اطليتع ذـاٌيثد عشٍيٌا ػيع اؼعاػليا اطعىًلٌيح مديك اٌيرعؼض اطيكطٌض 

(intron) Sizer DNA Markers   ال اع ييو كييما اطييكطٌض ثييي كييتع اعسييانمو ؼييىع لاخ امواؽ ظىًلٌييح

 ػعهمثح .

 DNAطرّقت ححضْر ىلاي الالبرًز ًػٍىْت اوخرحْه اوميرببئِ  /: اوٍحبوْه اوٍطخخذٌت فِ اوخرحْه 3 .2

 TBEػيض ػيؾ  100ايغ ػيؾ ػٍيؽنح اعسيانمو ثيي1.5% تإلاتيح 1.5ذغ ذؽؼٌه كتع اعسيانمو ترهسٌيى  .1

Buffer 10 x ( 100ممػع ثي قمنح ؼعؼي ٌعرق)  ػض  مذغ ذٍفٌؾ اعسانمو طكنظيح اطبظٌياؽ طشيي ًيرغ

 لمتاؿق تاطشاػض .

 ( عْ.55-50طٌثهق اطو قنظح ؼهانج )شغ ًرهر اطلتع  .2

ٌشة اطلتع تعككا ثي ؼنع اطرؽؼٌض طـؽؼه طنغ اطعض اطمى شثيد ثيي ؽهثيق اطؼشيؾ طعؼيض شذينب ـاطيح  .3

قدٌذيح طٌثيهق  شيغ اوًيض  30طؽؼض اطعٌـاخ  شيغ ٌيشة اطعيض تهثيخ ؼريو ع ذشينؽ ثذاعياخ كنائٌيح مذيهر طؼيكج 

 اطؼشؾ تظ ت ػؾ اعسانمو اطظظة.

سيي ًيرغ  TBEx1عظو ؼاػظلا ثي اطنؼكج اعثذٌح ػؼرصظح تاطفىاؽ اطمى ذغ ػظيشف تؼؽظينص  شثرد تعككا اطظجؽح .4

 ذب ٌح ٌ ػ اطلتع اطؼٍرفكع ثي اطرهؼٌض اطشلهتائي.

 :ححضْر اوؼْنت: 2.4  

اطؼؽؼيييهج ػيييؾ ريييهسح  Red safe stainingػييياًشهمطٌره ػيييؾ طيييثبح اطرؽؼٌيييض  2ذيييغ ـظيييؾ   

(Intron/korea ػع )ػؾ اطؽؼيغ اطـينمى اطـذيي طبيهع اطرهؼٌيض سلهتاًليا  متعيك عؼظٌيح اطفظيؾ  ػٌشهمطٌره 5

ترٌيان سلهتيائي  Electrophoresisذؼد عؼظٌح اطرؽؼٌض ثي ثرؽاخ اطلتع  مذغ ذشبثض ظلاو اطلعهج اطشلهتائٌح 

ثنطد /شاؿٌح طؼكج ٌياعح ماؼيكج طؽيٌؾ مطينص اطظيثبح اطيو اطعليح اطصاؿٌيح ػيؾ اطعيض  ال ػيث د اعد ياب  7دنج 

ٌشنؽ اذعاف اطرهؼٌض طظعٌـاخ ؿؽن اطذ ة اطؼنظة ػع ػهعاج اًذاة اطرهؼٌض عـيك مطينص اطرهؼٌيض طظعٌـياخ اطيو ط

ؿياؿنػٌره   336ذغ اـرثان اطعض تاٌرعؼاص ػظكن طارعح ثنح اطثـجٍعٌح عـك اط نص اطؼنظي    دٌض ؿلاًح اطلتع .

اطؽياػغ اطـينمى اطؽؼيهاا اعػـيح ػٌشهمطٌريه ػيؾ ػؽظينص طيثبح 5ًعك مػع اطلتع ثيي ؼينع ًؽرينى عظيو )

ػض اطؼاا اطؼذ ه(  ال أطثػ اطؽاػغ اطـنمى ػشعا تظينؽ اـؼيه ػشيع عـيك ػشياككذح تعلياو  500ماطؼماتح ثي 

UV. Transminsion. 
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 اوببدئبث اوٍطخخذٌت فِ اوخفبػه  :2.5

اطؽيه عع ياا ذهسٌيى  ddH2Oؼج د اطثاقئاخ تاطرعؼٌك  مذغ الاترلا تاطؼياا اطؼذ يه ػـيىم  اعًنؿياخ  

عْ   طرؽؼيٌه ػؽظينص 20-تٌشنػنص / ػٌشهمطرٌه سؼؽظنص ػفىمؽ ماعؼرجاظ تياطؼفىمؽ عـيك ؼيهانج  100دكنف 

ػٌشهمطٌريه ػيؾ ػؽظينص اطؼفيىؽ ماػيٌت  10تٌشنػنص / ػٌشهمطٌريه سعاػيض ذؼلٌيكى ػبظيخ .ٌيؽة  10ذهسٌىف 

ػٌشهمطٌرييه. ذييغ  100طييو اطؽعييغ اطـلييائي طظنطيينص ا ddH2Oػٌشهمطٌرييه ػييؾ اطؼيياا اطؼـييىم  اعًنؿيياخ  90اطييو 

 Integrated DNA Technologiesاعـرثييان اعرؼيياقا عظييو ذعظٌؼيياخ رييهسح اطرذـٌيياخ اطشـكًييح اطؼرشاػظييح 

Company Canaola(IDT) 

 Polymerase Chain(PCR) :ببضننخخذاي حفبػنننه اوبىٍننرة اوٍخطىطنننه  ITSاومشننع ػننن صْننننبث :2.6

Reaction  

ػيع اٌيرفكاع ومض اطثاقئياخ PCR   تاٌيرفكاع  ITSذغ اظيهاا اطششيت عيؾ ػـ ذيح اعٌرـٍياؾ اطيكاـظي 

 تاٌرفكاع  ITSطرؽكًك اطعىطح اطـثاذٌح طظـنعٌؾ ال ذغ ذؼفٌغ ظىا ػؾ  Universel primerاطثاقئ اطعاع 

   (  -ITS1F: 5:TCCGTAGGTGAACCTGCGGاطثاقئ اعٌاٌي )

 (    -ITS4R :5:TCCTCCGCTTATTGATAGCماطثاقئ اطعشٍي )

ػٌشهمطرٌيه ػيؾ اطؽؼيغ  1.5ػٌشهمطرٌه ًؽرنى عظيو  25تؽعغ اظؼاطي دكنف  PCRذغ اظهاا ذؼفٌغ 

ػٌشهمطرٌه ػؾ سض تاقئ شغ ذيغ اػياثح اطؼياا 1( سننى اطؼـشا  Pre mix PCR)Intronػٌشهمطرٌه  5اطـنمى م

همطرٌه . اظهًيد ظيهمة اطريكمًه اطؽيهانى مثيخ ػياًش 25اطؼذ ه اطو اعؿثنب  طظنطنص اطو اطؽعغ اطشظيي ػيؾ 

ػاظيياا تييق مسؼييا تييٌؾ ثييي اطعييكمص ذييغ ػؼيياعجح اطؽيياػغ اطـيينمى تاٌييرفكاع ـ ييناخ مظييهمة ذجاعييض اطثظؼييهج 

طظؽيياػغ  Initial denaturation(ذييغ عؼييض ػٍييؿ امطييي  2اعؿٌييح سؼييا ػثٌـييح ثييي اطعييكمص ) PCRاطؼرٍظٍييض 

قمنج ػشطجييح ػييؾ عؼظٌييح ػٍييؿ ؿلييائي  35عْ ػرثنعييح ب 95قدييائخ ثييي قنظييح ؼييهانج  5(طؼييكج DNAاطـيينمى )

(Denaturation-2 طؼكج )95شاؿٌح ثي قنظح ؼهانج  45 ( عْ   شغ ؼكمز اعنذثاؽ اطثيناقئannealing طؼيكج )

عْ   مػؾ شغ اٌر اطح امطٌح طثاقئ اطـاذط اطؽاػغ اطـنمى اطؼؼياعت طؼيكج شاؿٌيح ثيي  53شاؿٌح ثي قنظح ؼهانج  1

( تف نج اعٌر اطح اطـلائٌيح ـؼيً شيناؿي ثيي PCR  ماـٌها اؿلاا ذجاعض اطثظؼهج اطؼرٍظٍض )عْ 72قنظح ؼهانج 

 عْ .72قنظح ؼهانج 

 (: اوبرنبٌش اوخبص ببوخفبػه اوٍخطىطه اوخضبػفِ اوٍخخظض2اوضذًن )

No. of cycle Time Tm (C) Phase No 

Cycle 1 min 5 C95 Initial Denaturation -1 

Cycle 35 Sec45 C95 Denaturation -2 -2 

min 1 C53 Annealing -3 

min 1 C72 Extension-1 -4 

Cycle1 min 5 C72 Extension-2 -5 

)ذؽظٌيض اطررياتع اطـٌنسظٌنذٌيكى  : ىمشع ػن حطىطنه اوقٌاػنذ اونخرًصْنْنت ًحؼْنْن اوٍخلنظ اوخشنضرُو

Sequencing Analysis ًعييك اطؽظيينص عظييو ؿرييائط اطرهؼٌييض اطشلهتييائي ػييؾ ـييتص ؿرييائط ذؼيياعت اطعييٌؾ )

DNA  مذغ ذؽكًك ذراتعاخ اطـٌنسظٌنذٌكاخ طظعىطح تانٌاص اطؽىع اطـاذعيح ػيؾ ؿياذط ػيؾ ذجاعيض اطثظؼيهج اطؼرٍظٍيض 

 Appliced Biosystem DNA  مذيييرغ تاٌيييرفكاع ظلييياو ) Biotechnologyاطيييو اطشيييهسح اطشننًيييح 

Secuencer ) ( مذييغ ػذانؿييح اطـرييائط ػييؾ ـييتص اطشييثشح اطعـشثنذٌييح تاٌييرفكاع اقاج اطثؽييسBLAST)Basic 

Aligmmente Search Tool ذيغ ذؽكًيك ذٍظٍيض اطذناعيك اطـرهمظٌـٌيح طؽيىع اطؽؼيغ اطـينمى طؼننشياخ   ال

 National centre for) (NCBI)اطـنعٌؾ اطؼكنمٌٌؾ ػؾ دثض اطؼهسيى اطينؽـي طؼعظنػياخ اطرذـياخ اطؽٌنًيح 

biotechnology information :ػؾ ـتص اطهاتؾ )http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/blast.cgi 

http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/blast.cgi
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طظـنعٌؾ اطؼكنمٌٌؾ ؼٍة اطر اتخ ثي داعكج اطثٌاؿياخ  تعيك  مذغ اظهاا اطر اتخ طرراتعاخ اطـٌنسظٌنذٌكاخ

اعؿرلاا ػؾ اطرشفٌض ذغ ذٍيعٌض اطـثاذياخ ثيي اطثـيز اطينناشي ماع ياا نديغ اعؿؼيؼاع اطعياطؼي  شيغ نٌيغ ريعهج 

اعرؼييياق عظيييو ذٍظٍيييض اطـٌنسظٌنذٌيييكاخ طظعيييىعخ  Megaتاٌيييرعؼاص تهؿييياػط  Phyiogenetic Treeاطر ييينن 

 . Gene Bankاخ اطؼٍعظح ثي تـز اطعٌـ

اعرؼيييكخ ؽ يييهح اطرنطيييٌت ماطرشيييفٌض اطعىًليييي طظريسٌيييك عظيييو اطرشيييفٌض اطؼ ليييهى ماطرشيييفٌض 

ثرييرغ ذنطيٌت اطـثيياخ مطيو ػٍييرنه اطـيين  ماطٍيتطح تاععرؼيياق عظييو  Santolina insularisاطرشيهًؽي طـثيياخ 

مذيغ ؼٍياب ذهسٌيى  طظعؼيض Leong (1989) م Sanacoذعٌٌؾ ذٍظٍض اطذناعك اطـٌرهمظٌـٌح  ماعرؼكخ ؽهًذيح 

 (.; Freifelder,1983 Rapley,2000اطعٌـنػي تاععرؼاق عظو ) DNA اط 

 اونخبئش ًاوٍنبقشت. 3

تاٌرفكاع  E. Puples م  E.helioscopiaاظلهخ ؿرائط اطرشفٌض اطعىًلي طظـنعٌؾ اطؼكنمٌٌؾ 

( ػؾ ـتص اٌرعؼاص ومض  اطثاقئاخ اطؼرفظظح اطششت عؾ اطعٌـاخ ثي PCRذجاعض اطثظؼهج اطؼرٍظٍض )

 :   مكي ITs  Internal transcribed spacerػـ ذح ثاطض اطـٍؿ اطكاـظي 

ITS1F: 5:TCCGTAGGTGAACCTGCGG-3اطثاقئ اعػاػي )  
\

 (   

ITS4R:5:TCCTCCGCTTATTGATAGC-3ماطثاقئ اطعشٍي )
\

  )                                    

%  ال 1.5( تاٌييرعؼاص كييتع اعسييانمو ترهسٌييى  1 ماظلييهخ ؿرييائط ذؽظييض اطرهؼٌييض اطشلهتييائي اطشييشض )        

طظششيت  UV  traslluminatorؿياؿنػٌره تناٌي ح  254عهع طتريعح ثينح اطثـجٍيعٌح عـيك اط ينص اطؼينظي 

 ITs4م ITs1ؼٌغ اطثياقئ اطؼٍيشمص سؼؽيكق طرؼيفٌغ اطؼننشياخ ساؽ ػ اتذا طؼا ظاا ثي ذظي DNAعؾ ؼىع اص 

( ؿياذط اطؽؼيغ اطـينمى 3( ماطعيكمص)1ًنػيػ اطشيشض) .ومض داعيكج 420مظلهخ اطؽىع اشـاا اطرهؼٌض تؽعيغ 

(600bp–PCRproduct( تاٌييرفكاع ذجاعييض اطثظؼييهج اطؼرٍظٍييض )PCR ػييؾ اطـيينعٌؾ اطؼكنمٌييٌؾ تاٌييرفكاع )

 Molecular – weight sizeذؼصييض ٌييظغ اطؽيياػغ اطـيينمى ) M.عظؼييا اؽ  ITs4م ITs1ومض اطثييناقئ 

marker( تعييكق اوماض اطذناعييك اطـرهمظٌـٌييح )bp متاؼعيياع ػصثييد سييض ػـلييا عظييو اطعاؿيية اعًٍييه ػييؾ اطشييشض )

 .E م E.helioscopia( اطـرٌعييح اطؼنظثيح طنظيينق اطؽيىع اطؼؼصظييح طظـينعٌؾ اطؼكنمٌييٌؾ 2م1 مًؼصيض اطؼٍيان )

Puples ( ػ اتذح ذٍظٍض اطـٌنسظٌنذٌكاخ ػع اطعىطح اطعاطؼٌح طراسٌك اطرشفٌض  ال تظبيد 5ؼظ ػؾ اطعكمص ) مًت

% ػع اطعىطيح اطعاطؼٌيح اطؼنقعيح ثيي تـيز اطعٌـياخ مقـظيد ذؽيد نديغ E.helioscopia 99ؿٍثح اطر اتخ طظـن  

% ػع اطعىطح اطعاطؼٌيح 100ال تظبد ؿٍثح اطر اتخ   E. Puples مسمطز تاطـٌٍح طظـن  م ON 989202اؿؼؼاع 

 .ON989203اطؼنقعح ثي تـز اطعٌـاخ م ذؽد ندغ اؿؼؼاع 

18S ribosomal RNA gene 

Ident

ities 
Source 

Sequence ID 

with 

Submissions 

Sequenc

e ID 

with 

compar

e 

Nucleo

tide 

Locat

ion 

Type of 

substitution 

N

o 

99% 

E. 

helioscop

ia 

ID: ON98920

2.1 

JQ7 ID:

50880.1 

A\G 233 Transition 

1 C\G 304 
Transvertio

n 

T\C 400 Transition 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016
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99% E. peplus 
ID: ON98920

3.1 

HQ ID:

900643.

1 

T\C 344 Transition 

2 

G\T 371 
Transvertio

n 

اػخٍبدا ػىَ اونطبت اوٍئٌّت  E. helioscopia ً E. Puples(: اوخشخْض اوضسّئِ وىنٌػْن 3اوضذًن )

 وخلببق حخببؼبث اونٌْلىٌْحْذاث ٌغ اوؼسوت اوؼبوٍْت فِ اوبنك اوٌرارِ اوؼبوٍِ

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

( حٍزه اونخْضت اوٌٍصبت ػنذ )زًس قبػذة( 2ً 1اوحسٌت ) ITs1 ًITs4( :نبحش اوخضخًْ وىٌٍرًد 1اوشمه )

 زًس قبػذُ .420اوٍقْبش اوضسّئِ  E.helioscopia  ً E. Puplesوىنٌػْن اوٍذرًضْن 

اؽ كـيار  E.helioscopia( ًثٌؾ ذراتع اطـٌنسظنذٌكاخ طؼـاؽخ اعٌرـٍاؾ اطكاـظي طـين  2مػؾ اطششض )

ال اٌييرثكص اطشييناؿٌؾ  358الا اٌييرثكص اقؿييٌؾ ػشيياؽ اطشييناؿٌؾ متيياطؼندع  238ؽجييهاخ ؼييكشد ثييي ؽجييهج تيياطؼندع 

 الا اٌرثكص اطصاًؼٌؾ تاطٍاًرنٌٌؾ  418تاطٍاًرنٌٌؾ متاطؼندع 

ال اٌرثكص  370ؼكشد ؽجهج تاطؼندع  E. Puples( ًثٌؾ ذراتع اطـٌنسظٌنذٌكاخ طظـن  3مػؾ اطششض )

ال اٌرثكص اطشناؿٌؾ تاطصاًؼٌؾ مساؿنا ظؼٌعا اٌه ػششهًؾ عظو اطشجهاخ  430ؾ تاطٍاًرنٌٌؾ متاطؼندع اطصاًؼٌ

 اطنناشٌح شغ اطرعثٌه اطعٌـي طرشجٌه اطـنعٌؾ اطؼكنمٌٌؾ :

Euphorbia helioscopia voucher Riina, R. 1607 (MICH) internal transcribed 

spacer 1, partial sequence; 5.8S ribosomal RNA gene, complete sequence; 

and internal transcribed spacer 2, partial sequence Sequence 

Range 1: 59 to 1  632Number of Matches: Length:JQ750880.1 ID:

Next MatchPrevious Match GraphicsGenBank548 

Score Expect Identities Gaps Strand 

871 bits(965) 0.0 487/490(99%) 0/490(0%) Plus/Plus 

M 

1 2 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/JQ750880.1?report=graph&rid=D12DK4KD016%5bJQ750880.1%5d&tracks=%5bkey:sequence_track,name:Sequence,display_name:Sequence,id:STD1,category:Sequence,annots:Sequence,ShowLabel:true%5d%5bkey:gene_model_track,CDSProductFeats:false%5d%5bkey:alignment_track,name:other%20alignments,annots:NG%20Alignments|Refseq%20Alignments|Gnomon%20Alignments|Unnamed,shown:false%5d&v=35:572&appname=ncbiblast&link_loc=fromHSP
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016&from=59&to=548
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ750880.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12DK4KD016&from=59&to=548
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Query  1    

CCATCGTGGATCCCTCATTGGGGCCTAAACGAGGGAAACGGGAT

CAGGTTATGCCTTTCC  60 

Sbjct  59   ............................................................  118 

Query  61   

CCGCAACCCTTGATCTTGGGCCTCCTAACCAAACCCCGGCGCTA

AACGCGTCAAGGAATT  120 

Sbjct  119  ............................................................  178 

Query  121  

GCAAACGAAAAGATTGCACGCCCTGGTTGCCCCGGAAACGGTGA

GCATCTGGAAGGCGTA  180 

Sbjct  179  ......................................................A.....  238 

Query  181  

GCACTTTTGAGAATCAAAACGACTCTCGGCAACGGATATCTCGG

CTCTCGCATCGATGAA  240 

Sbjct  239  ............................................................  298 

Query  241  

GAACGGAGCGAAATGCGATACTTGGTGTGAATTGCAGGATCCCG

CGAACCATCGAGTCTT  300 

Sbjct  299  .....C......................................................  358 

Query  301  

TGAACGCAAGTTGCGCCCGAAGCCTTTTGGCCGAGGGCACGCCT

GCCTGGGTGTCACTCA  360 

Sbjct  359  .........................................T..................  418 

Query  361  

ATCGTCGCCCCAACTACCTCCCTAATAAGGGACGTGTGCGGGGG

CGGATGCTGGCTTCCC  420 

Sbjct  419  ............................................................  478 

Query  421  

GTGTGCATTGAGCTCGCGGTTGGCCCAAATTCCCGGTCCTTGGT

GGCAGCGCCACGACAA  480 

Sbjct  479  ............................................................  538 

Query  481  TCGGTGGTTG  490 

Sbjct  539  ..........  548 
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وىؼسوت اوؼبوٍْت  E. helioscopia(: حخببغ اونٌْلىٌْحْذاث وٍنبطق الاضخنطبخ اوذاخىِ وىنٌع 2اوشمه )

 ON989202.1اوٍطضىت ببورقً 

 

Euphorbia peplus voucher Barres 16 (BC) internal transcribed spacer 1, 

partial sequence; 5.8S ribosomal RNA gene, complete sequence; and 

internal transcribed spacer 2, partial sequence /Sequence 

Range 1: 71 to  1  592Number of Matches: Length:HQ900643.1 ID:

Next MatchPrevious MatchGraphicsGenBank560 

Score Expect Identities Gaps Strand 

875 bits(970) 0.0   488/490(99%) 0/490(0%) Plus/Plus 

Query  1    

CTCCCTCCGGGGCCCGGGGGAGACGGCGCGGGAGCTCGCCTGT

CGCGCCCCTCGTCCGCG  60 

Sbjct  71   ............................................................  130 

Query  61   

GCCTCGCCTAACAAAACCCCGGCGCAAGACGCGCCAAGGAATCG

AAAACGAAAAGGTCGC  120 

Sbjct  131  ............................................................  190 

Query  121  

GCTCGACGCGACCCTTGAGAACCAAAACGACTCTCGGCAACGGA

TATCTCGGCTCTCGCA  180 

Sbjct  191  ............................................................  250 

Query  181  

TCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACTTGGTGTGAATTGCA

GGATCCCGCGAACCAT  240 

Sbjct  251  ............................................................  310 

Query  241  

CGAGTTTTTGAACGCAAGTTGCGCCCGAAGCCTCCTGGCCGAGG

GCACGTCTGCCTGGGT  300 

Sbjct  311  .................................T..........................  370 

Query  301  

TTCACTCTGTCGTCGcccccccTCGCTCCTCCGGGACGCGGGCGGGA

CGGAAGCTGGCTT  360 

Sbjct  371  G...........................................................  430 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/HQ900643.1?report=graph&rid=D12J78YY016%5bHQ900643.1%5d&tracks=%5bkey:sequence_track,name:Sequence,display_name:Sequence,id:STD1,category:Sequence,annots:Sequence,ShowLabel:true%5d%5bkey:gene_model_track,CDSProductFeats:false%5d%5bkey:alignment_track,name:other%20alignments,annots:NG%20Alignments|Refseq%20Alignments|Gnomon%20Alignments|Unnamed,shown:false%5d&v=47:584&appname=ncbiblast&link_loc=fromHSP
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016&from=71&to=560
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/HQ900643.1?report=genbank&log$=nuclalign&blast_rank=1&RID=D12J78YY016&from=71&to=560
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Query  361  

CCCGTGGGCTCGTCCCGCGGTTGGCCCAAATGCCCGGTCCTCGG

CGTCCTCGCCGCGGCA  420 

Sbjct  431  ............................................................  490 

Query  421  

TTCGGTGGTTGAGAAACCCTCGCAAGCCGCCGCGCGCGCAAGGC

CGTCCGAACGGACCGA  480 

Sbjct  491  ............................................................  550 

Query  481  CCGGACCCCG  490 

Sbjct  551  ..........  560 

 

وىؼسوت اوؼبوٍْت  E. helioscopia(: حخببغ اونٌْلىٌْحْذاث وٍنبطق الاضخنطبخ اوذاخىِ وىنٌع  3اوشمه )

 ON989203.1اوؼبوٍْت اوٍطضىت ببورقً 

 

ؿتؼظ ػٍرنه اطرذانب عظيو اطؼٍيرنه  E. helioscopia( طظـن  4اػاذؽظٌض اطشعهج اطنناشٌح اطششض )

مسياؽ اسصييه  ID:ON 989202.1اح( ماطؼٍيعظح تيياطهدغ اطعٌـيي سياؽ سثٌييها تيٌؾ اطـيين  اطؼيكنمي )عىطييح اطعيه

 MT 5% ػيع سيت ػيؾ اطعيىعخ اطيمًؾ سياؿنا ذؽيد نديغ اؿؼيؼاع اطعىطيح اطشننًيح100ذذانتيا متـٍيثح اطر ياتخ 

ثييييي ؼييييٌؾ ساؿييييد ؿٍييييثح   4JO750880.1اعٌييييرهاطٌح 6GU97437.1ماطعىطييييح اشمسهاؿٌييييح  444787

م اطعىطيح 2MH- 8086861 ماطعىطح اطظٌـح  3KC 212271.1 ػع  ست ػؾ اطعىطح اعػهًشٌح 99%اطر اتخ

 ػع عىطح ظـنب اثهًذٌا. 98%متـٍثح ذ اتخ  1JQ750880.1اعٌثاؿٌح 

اؽ اطرذانب اطشثٌه تٌؾ عىطد اطعهاح طظـين   E. Puples( اطشعهج اطنناشٌح طظـن  5ثي ؼٌؾ ؿتؼظ ػؾ اطششض )

ماشؿينا  اطؼٍيعظح ثيي تـيز اطعٌـياخ اطعياطؼي  ID:ON989203.1اطمى قني ثي كما اطثؽس ماطؼٍيعض تياطهدغ 

NCBI 1% ػييع اطعىطييح اعٌييثاؿٌح لى اطييهدغ100  ماؽ ؿٍيثح اطر يياتخ ساؿييدHQ900643.1  ثييي ؼييٌؾ  سيياؽ  

 ؼييٌؾ تظبييد  4JN010077.1م اطعىطييح اعٌييرهاطٌح  AF537532.1% ػييع اطعييىطرٌؾ اعػهًشٌييح 99اطر يياتخ 

% ػيييع اطعىطيييح  97  مسييياؽ اطر ييياتخ 4JN250210.1ػهًشٌيييح% ػيييع مؿٍيييثح اطعىطيييح اع98ؿٍيييثح اطر ييياتخ  

 ؛Zokian,2010؛ Williams et al.,1990مكييمج اطـرييائط ذ يياتخ ػييا مظييكف ). 4KY968956.1اطظييٌـٌح

Aljibouri et al.,201  ؛Mohamed et al.,2016  .  )

 

 (NCBIاوٍؼخٍذ ٌن قبه ) E.helioscopiaٌخلظ اوشضرة اوٌرارْت وىنٌع  ( :4اوشمه )
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 (NCBIٌن قبه )  E. Puples ( :ٌخلظ اوشضرة اوٌرارْت وىنٌع اوٍؼخٍذ5اوشمه )
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